Publikace navazuje na prvni dil Moderni analyzy biologickych dat a ptedstavuje vybrané
modely a metody statistické analyzy korelovanych dat. Tedy linedrni metody, které jsou
vhodnym néstrojem analyzy dat s ¢asovymi, prostorovymi a fylogenetickymi zavislostmi v
datech. Text knihy je praktickou ptfiruckou analyzy dat v prostiedi jednoho z nejrozséhlejsich
statistickych nastrojii na svéte, volne€ dostupného softwaru R. Je sestaven z 19 vzorove
vyfeSenych a okomentovanych ptikladu, které byly vybrany tak, aby ukazaly spravnou
konstrukci modelu a upozornily na problémy a chyby, které se mohou v prubéhu analyzy dat
vyskytnout. Text je psan jednoduchym jazykem srozumitelnym pro ctenéfe bez specialniho
matematického vzdélani. Kniha je predevsim urcena studentiim i védeckym pracovnikiim
biologickych, zemédélskych, veterinarnich, Iékafskych a farmaceutickych obort, kteti
potiebuji korektné analyzovat vysledky svych pozorovani ¢i experimentl s komplikované;si
strukturou danou zavislostmi mezi opakovanymi métenimi stejnych subjekti.

Z Pitedmluvy:

Podobn¢ jako prvni dil, je i tento zaméten na Sirokou biologickou problematiku, a to z oblasti ekologie, zoologie,
botaniky, genetiky, zeméd¢€lstvi i mediciny. Pouzivame stejnou koncepci jako v prvnim dilu, postavenou na
feSeni konkrétnich prikladd od specifikace problému az po jeho zavér. Celkové je kniha zaméfena na praktickou
analyzu realnych dat, a proto je v ni jen skuteéné nezbytné mnozstvi teorie a maximum praktickych prikladu.
Ptesto je zde teorie o néco vice nez v prvnim dilu — vyzaduje to naro¢néjsi latka, o které zde pojednavame.

Datové soubory a syntaxe piikazt pouzitych v této knize si miiZzete stahnout z adresy
http://www.muni.cz/press/books/pekar.



