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Lupice usvedcila DNA stopa az po ctyrech
" letech

Zena po letech hlidala
malého syna, s péti
promile skoncila v
nemocnici

| VIDEQ: Prchajiciho
& zdrogovaného fidice
& poslal k zemi policistav  *
civilu

Nasilnika, ktery u metra mlatil lidi prknem z
lavicky, usvédcila DNA
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Na obvineného z vrazdy ukazal vzorek cislo
Domaci Zahranicni [QQL Kultura Nazory Uprchlicka krize Zpatky d 1002. DNA dal muz dobrovolne

Spatné podm
poniZovani. L
B2 se Ceska boj
¥ aktivisté

% Na hranicich

| Chorvatska jsou miny,
8 uprchlici mezi né
 mohou zabloudit
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Muze obvinéného z ¢ervnové vrazdy sedmadvacetileté Zeny u rybnika v Rumburku

usvédcil vzorek DNA. Policisté v Rumburku a okoli odebrali sliny patnacti stovkam muza
do 35 let, pachatelCiv vzorek mél &islo 1 002. Ze se shoduje s DNA nalezenou na téle

DNA: U Kmetinévsi vrazdil Skolak

zavrazdéné, potvrdila laborator prfed nékolik dny.

L
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Predkladani dukazi aneb osnova prednasky

* identifikace jedince v historii a sou€asnosti

« profilovani pomoci DNA

* identifikace pomoci chromozomu Y

Edw ards 1son' Thompson Ryan‘
Atnderson e
berts




Identifikace jedince (napfr. pachatele trestného €inu)

* historie — antropometrie, otisky prstu, krevni skupiny
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» krevni skupiny

» pravdépodobnost shody dvou lidi napr. v ABO je vSak vysoka = 34 %
= asi kazdy treti Clovek ma stejnou krevni skupinu v systému ABO
= shoda v krevni skupine u vice podezrelych
= shoda v krevni skupiné pachatele a obéti [SF

» soucasnost - otisky prstu (jsou-li k dispozici), analyza DNA




Identifikace pomoci DNA — DNA profilovani

» podobné jako se lidé liSi otisky prstl, existuje odliSnost také na urovni DNA

* v nekddujici DNA se analyzuiji tzv. kratka tandemova opakovani (STR)

il

TCCCAAGCTCTTCCTCTTCCCTAGATCAATACAGACAGAAGACAGGTGIATAGATA
GATAGATAGATAGATAGATAGATAGATAGATAGATAGATATCATTGAAAGACAAAA
CAGAGATGGATGATAGATACATGCTTACAGATGCACAC

— ifepeats -

— Brepeats -— Tato opakovani maji jednoduchou

- Orepeats — mendelistickou dédi¢nost:

#’ 10 repeatsl I I I I I I I I I ] #

— 1lrepeats -— matka x  otec

#’ 12reijeatsl I N N N N N N N N N | 'h 8/8 7/7
potomek

- 13 repeats. I I Y N I | e 8/7




Identifikace pomoci DNA — DNA profilovani
OSSN 00

Obrovska rozmanitost v téchto opakovanich umoznuje spolehlivou identifikaci

» e

!

* dnes se vyuziva 15 takovych sekvenci

» kazda je zastoupena az nékolika desitkami ruznych alel (opakovani)

« zastoupeni kazdé varianty je v populaci relativné malé = kombinace 16

sekvenci = stejna sestava alel u jiné osoby je velmi malo pravdepodobna

P shody |e:

1282 M

21411

0251332 0251352055212

M: 1410

D3S1358 15/17
THO1 7/9
D21S11 29/31
D18S51 17/18
Penta E 5/13
D5S818 12/13
D13S317 8/11

D7S820

D16S539

1,189 x 1018
(1z 8,41 x 1017)

| * dnes zZije na zemi asi 7,0 miliard lidi
 tedy 7,0 x 109,

« v CR Zije zhruba 1 x 107 lidi

Velmi spolehliva metoda pro identifikaci osob
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Identifikace pomoci DNA — DNA profilovani
Na tuto obrovskou odlisnost v nekodujicich sekvencich prisel v roce 1984
Sir Alec Jeffreys, VB, ,DNA fingerprinting, DNA profiling”
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entifikace pomoci DNA — DNA profilovani

DNA profil konkrétniho jedince
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Soucasna metoda analyzy a zobrazeni DNA
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Identifikace pomoci DNA — DNA profilovani

1986 prvni aplikace v kriminalistice
 Scotland Yard patra po pachateli dvojnasobné vrazdy
« 21.11.1983 — znasilnéna a zavrazdéna 15-leta Linda Mannova
+ zajisténo sperma pachatele, pachatel nedopaden
« 1986 — blizko mista predchoziho zloCinu znasilnéna a zavrazdena 15-leta Dawn
Ashworthova

* k Cinu se doznal 17lety mladik, vrazdu Lindy Mannove vSak popiral
* Alec Jeffreys srovnal DNA ze spermatu s DNA podezielého mladika
* sperma v obou pripadech znasilnéni patfilo stejnému pachateli

 avSak neshodovalo se s DNA podezielého

| 1987 — jsou odebrany vzorky muzu z okolnich vesnic (pfes 4 500 muzi) Fantom N&mecka

» shoda opét nalezena nebyla

» 0 sedm mésicl pozdéji — policie zjistuje, Zze pekar Colin Pitchfork pfremluvil kamarada, aby se
misto néj zucCastnil odbéru DNA

» dodatecCny odbér prokazal shodu — odsouzen k dozivotnimu vézeni

V CR poprvé pouzita v roce 1990
* objasni vrazdu 19-leté studentky v Brné
» podezrely a obét’ méli shodu v krevni skupine, DNA pachatele usvédcila




Identifikace pomoci DNA — DNA profilovani

Dnes se tato metoda pouziva zcela standardné, jako dukaz u soudu ma velkou vahu

m ZPRAVY SHOWBYZNYS ZENY ]
VYBRAT MESTO + ZPRAVY~ SPORT v éERNﬁKRONlKA x5

Lupice usvedcila DNA stopa az po ctyrech
letech
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Kmetineves, 1. leden 2004
 vrazda 13-leté divky

* DNA pachatele za nehty zavrazdéné

» testovano 700 vzorku (pozitivni €. 632)

Spatné podm
poniZovani. |
i se Ceska boj
¥ aktivisté

S Na hranicich
Chorvatska jsou miny,
uprchlici mezi né

maohou zabloudit

DNA: U Kmetinevsi vrazdil skolak

zafi 2004 13:32




DNA profilovani — nevyhody, probléemy

K identifikaci pachatele je potreba:

» vzorek z mista ¢inu
« profil DNA v databazi

CR, 2002 - Narodni databaze DNA (Kriminalisticka databaze)

= nékolik desitek tisic profilti pfedevsim odsouzenych osob za

* srovhavaci vzorek podezrelého I HE IR o
zvlasté zavazne trestne Ciny

e srovnavaci vzorek z hromadného
odbéru
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Identifikace pomoci chromozomu Y . :
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Pokud se pachatel hromadnému odbéru vyhne

» usvédcCeni pomoci chromozomu Y na zakladé pribuznosti — pomérné malo znama moznost
» chromozom Y se dédi vyhradné v otcovske linii, tedy z otce na syna

« vSichni muzi v rodiné sdileji tentyz chromozom Y

* pfibuzni pachatele se obvykle nemaji duvod odbérim vyhnout
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Identifikace pomoci chromozomu Y . :
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.| Pokud se pachatel hromadnému odbéru vyhne (napf. nema v misté Cinu bydliste) = nemusi byt odhalen

» usvédcCeni pomoci chromozomu Y na zakladé pribuznosti — pomérné malo znama moznost

» chromozom Y se dédi vyhradné v otcovske linii, tedy z otce na syna

« vSichni muzi v rodiné sdileji tentyz chromozom Y :
* pfibuzni pachatele se obvykle nemaji duvod odbérim vyhnout

« 1.5.1999 je v Holandsku znasilnéna a zavrazdéna 16-leta Marianne Vaatstra

» standardni profilovani vraha nenalezlo

« 29.9.2012 (0 13 let pozdeji) — policie provede hromadny odbér DNA u asi 8 000
muzU z okruhu 5 km od mista vrazdy

* provedena je analyza chromozomu Y za ucCelem nalezeni pribuzenské shody

« 19.11.2012 je jako pachatel oznaCen 45-lety Jasper S., ktery Zil 2,5 km od mista
nalezu zavrazdéné



DalsSi nové moznosti

» doposud byly standardne vyuzivany metody, které se zamérovaly na nekodujici

mista v DNA '

« pro kriminalisty by vSak byla velmi uziteCna i analyza viditelnych identifikacnich ’

DNA Phenotyping with Parabon’ Snapshot™

Customer Case # DO6A19B74E

znaku

* v poslednich 10 letech se rozviji nové metody tzv. ,DNA fenotypovani“ (DNA ' |
phenOtypmg) Predicted () & Excluded (") Phenotypes

skin Color Sex: Female
Dark Olive / Dark (98% confidence) Ancestry: African 48%

* na zakladé DNA stopy by bylo mozné ziskat informace o mozné podobé B e e European 36%
Hair Color o8| | Middle Eastern 16%

nejenom pachatele, ale také obéti nebo svédku, ktefi se na misté cinu e :
naChéZeli Eye Sokn BIack/BrwanaW] ® :

NOT Blue / Green (95% confidence)

Freckles [ 0.18 —
None (“Tmnﬁdence) PARABONR

"y : e - e s Z
* vyuziti tedy i tam, kde by srovnavani s DNA databazi nemélo Sanci na uspéch B o it 7570588

. m _— "\"'h__g
V soucCasnosti se prakticky testuje stanoveni:
* barvy oCi
* barvy vlasu
* barvy kuZe (stanoveni plvodu)
» morfologie obliCeje




Identifikace pomoci DNA — DNA fenotypovani

* jedna se o0 znaky s polygenni dédi¢nosti — znaky jsou ovlivnény velkym poctem genu

 srovnavanim genomu velkého poctu jedincu se hledaji vazby, vztahy s danou variantou daného znaku
(celogenomoveé asociacni populacni studie)

* dari se tak vytipovat vyznamné geny a jejich varianty se vztahem Kk projevu

« dany fenotyp je pak charakterizovan pritomnosti konkrétniho nukleotidu v DNA prislusného genu/genu
— tzv. SNP — Ize si je pfedstavit jako alely, varianty jednotlivych genu

» na zakladé sestavy SNP v rliznych genech pak Ize provést statistickou pfedpovéd daného fenotypu

S, | S| Se|S:|Ss |88 ] .

l # AA AT Tecllcaca [AA | 7T

Genotype of Unknown Contributor

[ ——
Model #1: Skin Color [ = |
(2.4)°S, + (-1.7)'S, + (0.6)'S,, "L\\\Qj'

Model #2: Eye Color

— ' =

(5.3)°S,g + (3.6)'S,, + (~7.1)Sy | / @f
Model #3: Hair Color ‘n\-\\ iy
e \

(7.4)'S,, + (4.3)'Sg + (1.4)'S,,

Snapshot Models




DNA fenotypovani

Predpoved’ barvy oci

-~

-
-’

e

» identifikace gend, SNP a vyvoj pfedpovédniho modelu probiha od roku 2007

,\ 1 N‘ Pocet gent Pocet SNP | modra ostatni

-
A

2008 2 (OCA2 + HERC2) 13 97 %
2009 8 91 % 93 % 73 %

| v % je udana ,spolehlivost* 31
z 2011 6 91 % 93 % 72 % predpovédi LS

y

O
\ a -t A ‘
. o . : ‘.. - . .I N/ 4 ,
e - s (s o =
[ .
- E x - R o b - . .v. X - 4 v
S — N

~ ‘  od roku 2011 — predpovédni system IrisPlex — 6 SNP v 6 genech (HERC2, OCA2, SLC24A4, SLC45A2,
, ’- { TYRalRF4)

 pfedpoved vznikne vyplnénim interaktivni excelovské tabulky - vypocet hodnot pravdépodobnosti pro :
zadané genotypy ol

Pocet genii Pocet SNP | modra ostatni

2014 6 (IrisPlex) 6 94 % 95 % 74 %




DNA fenotypovani

Predpoved’ barvy oci

e N A co zelenooci?

 interakce mezi 3 geny (HERC2, OCA2 a TYRP1)
— spolehlivost predpovedi pro zelenou barvu oc€i je 69,7 %




DNA fenotypovani

Predpoved’ barvy oci

Blue 0.968

0.027
GIGNI 0.005




Predpoved’ barvy oci

DNA fenotypovani

| Budoucnost:
| *snaha predpovidat dalsi barvy o¢i kromé modré a hnédé
* vytvoreni systemu jasne charakterizovanych barev




DNA fenotypovani

| Pfedpovéd’ barvy viasu

* prvni pokus o predpoved — 2001 — predpoved zrzavych vlast — na zakladé variability v genu MC1R

Al

2007 — prvni testovaci systém pro predpovéd pouze zrzavych vlasu vytvofen pomoci 5 variant
genu MC1R




> - 3 DNA fenotypovani
- Predpoved’ barvy viasu |

2010 — 3 SNP ve 3 genech (SLC45A2, SLC24A5 a HERC?2) - predpovéd mnozstvi melaninu
se 76,3% spolehlivosti = dalsi barvy vlasu

W !
i A T

\ \ \"Blc-‘lfs‘;

B V’ 3
U — L0 RS

Rok | Pocet genu | Pocet SNP zrzava cerna hnéda blond
2011 11 22 93 % 87 % 82 % 81 %
2013 HirisPlex 24 80 % 87,5 % 78,5 % 69,5 %

;,Cf/” 2014  HilrisPlex 92 % 85 % 75 % 81 %

2013 - prvn| testovaci systém pro vSechny barvy vlasu + barvy oCi = HIrisPlex systém — 24 SNP
(z toho je 6 SNP z IrlsPIexu 11 SNP vV genu MC1 R a ostatnl SNP v dalSich 10 genech)

: \ i \\ ‘\ ' .
Uspésnost a také spolehlivost HIrlsPIex systemu bez ohledu na biogeograficky puvod
ukazuje nasledujici obrazek — predpoved barvy vlasu oCi a kuze

R JONEN ?"" * 3

N



Predpovéd barvy vilasu

Brown
LI 0.000

Black

DNA fenotypovani

HAIR

HAIR |Prob
Brown ONIE

Red 0.934

Black [KEN

Blond [0021

GITS T 0.164 |
Red

Black BN
Blond 0634




> - 3 DNA fenotypovani
- Predpoved’ barvy viasu

Systém pouzitelny také u DNA ziskané ze starych a starobylych kosti a zubu (od 1 az do 800 let
od smirti)

i\

LN

* napfiklad pfi nedavné analyze DNA anglickeho krale Richarda IIl (2014)
* IrisPlex + HlrisPLex

* 5 96% pravdépodobnosti modré oci

» se 77% pravdépodobnosti blond vlasy, které postupné tmavnou

* v souladu s ranymi portréty Richarda llI.
B4l

Barva oci a vlasU, kterou mohou mit jedinci se stejnymi
sekvencemi jako Richard Ill:

TG =

UNH L ;

Portrét, ktery nejvice odpovida genetickym vysledkim

f 7 R ./



Predpovéd barvy vilasu

DNA fenotypovani

Probléem:

* mUZze byt zména barvy vlasu u blondatych déti, kterym v puberté vlasy zhnédnou

» molekularni mechanismus pro tuto zménu barvy vlast v dospélosti vSak znam prozatim neni

» podobné jako zesvétleni nebo Sedivéni vlasu (v HlrisPlex systému proto zatim nejsou k

dispozici)

&:\'n

Budoucnost

* podobné jako u barvy ocCi budou snahy v budoucnu ve smeru predpovedl kvantlflkace barvy vlasu
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Predpovéd barvy ktize . A = 9 |

2010 - prvni pokusy o predpoved (3 SNP ve 3 genech - SLC45A2, SLC24A5 a ASIP)
uspésnost jen 45,7 % (vs. 76,4 pro barvu oCi a 76,3 pro barvu viasu)

' o
-

2014 - 6 SNP v 6 genech
uspésnost - 98,3 % pro bilou barvu, 92,7 % pro C¢ernou a 83,7 % pro ostatni (intermediate)

) -

navyseni na 10 SNP = spolehlivost vzrostla na hodnoty:
* 99 % pro bilou
* 96,6 % pro ¢ernou

« 80,3 % pro intermediate

v soucasnosti vysoce spolehlivy predpovédni systém > 98 %



DNA fenotypovani

Predpovéd barvy kize

SHADE
Light [0002
Dark

SHADE
EJ"II
Dark

L
: | 0.987
Dark 0013

7 |l
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DNA fenotypovani

I_Pl“'edpovéd’ morfologie obliceje

-

« svatym gralem forenzni genetiky

* hledani gent a SNP od roku 2012 - 10 000 Evropanu, 5 kandidatnich gent (PAX3, PRDM16,
| TP63, C50rf50 a COL17A1) asociovanych s odliSnostmi obli¢eje stanovenych pomoci 3D
magnetické rezonance

* napf. gen TP63 - kde jedinci heterozygotni v jedné varianteé SNP oproti standardni varianté
maji o0 0,9 mm a homozygoti o 1,8 mm zmensenou vzdalenost oCi od sebe




Komercni reseni

2 spolecCnosti — Parabon NanoLabs (Reston, Virginia, USA) a Identitas (Toronto, Kanada; VB; USA)
vyvinuly statistické modely na zaklade i analyz vice nez 12 000 dvojcat (projekt "TwinsUK,)

Identitas — Identitas Forensic Chip

Parabon NanoLabs — program Snapshot

SNP pro:
barvu odi

barvu viasu
barvu kuze
vysku postavy

tvar usniho boltce
kudrnatost vliasu
pihovatost

Uspésnost jednoho ze stanoveni - jedinec ma:
95 % evropsky puvod

99 % modrooky nebo intermediate (neni hnédooky)
94 % hnédé nebo €erné vlasy (6 % pro blond nebo zrzaveé)



Komercni reseni

2 spolecCnosti — Parabon NanoLabs (Reston, Virginia, USA) a Identitas (Toronto, Kanada; VB; USA)
vyvinuly statistické modely na zaklade i analyz vice nez 12 00 dvojcat (projekt "TwinsUK,)

Identitas — Identitas Forensic Chip

- l.- . &

Parabon NanoLabs — program Snapshot

 jiz provedly experimentalné desitky uvazuji o identifikaci nemoci u
rekonstrukci podoby v riznych - testovaného — zatim se resi eticke
kriminalnich pripadech :

Model #1: Skin Color

(24)°'S, + (-1.7)*S, + (0.6)'S,,

Model #3: Hair Color
Snapshot Models




Komercni reseni

2 spolecCnosti — Parabon NanoLabs (Reston, Virginia, USA) a Identitas (Toronto, Kanada; VB; USA)

vyvinuly statistické modely na zakladé i analyz vice nez 12 00 dvojCat (projekt "TwinsUK,)

Parabon NanoLabs — program Snapshot ldentitas — Identitas Forensm Chip
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- :, Predicted (mm) & Excluded (5=0) Phenotypes
~_‘.‘ Skin Color  69% == Sex: Femak
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Prvni nasazeni v praxi |

DNA fenotypovani L

2015

pfipad dvojnasobné vrazdy z 9. ledna roku 2011, kdy byla neznamym

poprve pouzije tento pristup policie v USA ve mésté Columbia v lednu

pachatelem zavrazdeéna 25-leta Candra Alston a jeji 3-leta dcera

Malaysia Boykin

na misté Cinu vzorek nezname DNA (neznamy profil DNA, profilovano

také 150 podezrelych)

firma Parabon NanoLabs pomoci programu Snapshot (analyzuje

nékolik desitek tisic SNP) odvodila moznou podobu nositele této DNA

chybi sice udaje o stari a vaze jedince, ale i tak je to vyznamna indicie

Candra Alston a Malaysia Boykin (Zdroj: Columbia Police Department)

Sex: Male &
Skin: Dark/ Dark Olive
Eyes: Brown /Black
Hair: Brown/Black

Freckles: None

Ancestry: 92% West African
8% NW European

DNA PHENOTYPING

© 2515 Parabon Karolads bc A Rghts Reserved

& Snapshot-

Not: Very Fair, Fair,
or Light Olive
-
Not: Blue or
Green
— |
Not:Few, Some, o Many

@&

http://Parabon-NanoLabs.com/Snapshot




DalsSi nové moznosti "

DNA Phenotyping with Parabon® Snapshot™

Customer Case # DO6A19B74E

 veku nositele DNA

* vySKy postavy

« ztraty vlasu/pleSatosti

e struktury vliasu

* stanoveni p‘fijmeni Predicted (rm) & Excluded

Phenotypes

skin Color [ os0 | Sex: Female
Dark Olive / Dark (98% confidence) Ancestry: African 48%
NOT Very Fair / Fair (95% confidence) ar ropean 36%
0

Hair Color 089 ] | Middle Eastern 16%
Black (99% confidence)
NOT Red / Blond (95% confidence)

Eye Color _En
Black / Brown / Hazel (100% confidence) ®
NOT Blue / Green (95% confidence)

Freckles | 0.18 Ty
None (%?:onﬁden(e) VA P /XR]ABONl

NOT Some / Many (95% confidence) NANOLABS




S5 | = ) A
zmény na urovni DNA:
2010 — v T-lymfocytech - 88 az 97 % pro vékove skupiny rozdeleneé po 20 letech
2014 — ve stupni metylace - 98 %, s odchylkou v predpovédi £ 3,34 (problém je vliv
zdravotniho stavu jedince)
2015 — metylace v genu ELOVL2 - 75 az 85 % u mladych a stfedniho véku (u
starsich jen 30% uspésnost)
A% N\ /7 . il \

Nasazeni ve forenzni praxi je tedy prozatim opatrné zvazovano
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Predpoved’ vysky postavy

e odhadovano, ze pro stanoveni:

* 21 % variance bude potfeba zhruba 2 000
SNP

* pro 24 % 3 700 SNP

* pro 29 % uz 9 500 SNP

« ve forenzni praxi je analyza takovych mnozstvi SNP
zatim nerealizovatelna



DNA fenotypovani

Predpoved’ plesatosti |
VT .'-"’-‘

« znamo je 12 genu a chromozomovych oblasti souvisejicich s pfed€asnou pleSatosti

SNP na 6 lokusech - az 6-krat vyssi riziko pred€asné pleSatosti

mozné by tedy bylo pfedpovidat riziko ztraty vlasu, avSak doposud zadna studie
pokouSejici se o tuto predpoveéd se neobjevila

-

-




DNA fenotypovani |

Komplikace predpovédi viditelnych znaku

uméle zméneny vzhled
barva oCi - kontaktni CoCky

barva vlasu - barveni a odbarvovani vliasu

barva kuze - samoopalovaci krémy

struktura vlasu - kadernické upravy vlasu

plasticka chirurgie (transplantace vlasu, obliCeje atd.)

% S
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.r , i o - DNA fenotypovani
Zajimavost: Analyza DNA i ve sluzbach uméni?

postupu rekonstrukce mozné podoby podle DNA vyuzila i umélkyné Heather Dewey-Hagborg
sesbirala v ulicich biologicky material (zvykacka, nedopalek cigarety apod.)

po izolaci a analyze DNA vyuzila forenznich technik a zrekonstruovala moznou podobu lidi,
kteri tento material na verejnych mistech nevédomky zanechali

Stranger Visions

kliknéte na obrdzek



http://deweyhagborg.com/projects/stranger-visions
http://deweyhagborg.com/projects/stranger-visions

Predpoved’ prijmeni |

» prijmeni se dédi od 15. stoleti (v Ceskych zemich od 18. stoleti, Patent o dédické posloupnosti,
cisar Josef Il) z otcu na syny (v otcovské linii)

» stejné se dédi také chromozom Y




Predpoved’ prijmeni |

» prijmeni se dédi od 15. stoleti (v Ceskych zemich od 18. stoleti, Patent o dédické posloupnosti,
cisar Josef Il) z otcu na syny (v otcovské linii)

 stejné se dedi také chromozom Y

Otazka:
Odpovida dédi¢nost a tedy rozmanitost pfijmeni dédicnosti a tedy rozmanitosti chromozomu Y?

Otazka:
Dalo by se tohoto vztahu vyuzit k predpovédi pfijmeni podle chromozomu Y?




szedpovéd’ prijmeni |

Otazka:
Odpovida dédicnost a tedy rozmanitost pfijmeni dédiCnosti a tedy rozmanitosti chromozomu Y?

« jiz studie z roku 2000 na pfijmeni Sykes prokazuje, ze je silna vazba mezi dediCnosti prijmeni
a chromozomu Y

» ze 48 nahodné vybranych muzi jménem Sykes mélo 21 shodny chromozom Y (43,8 %)

* tito maji stejné zakladatele prijmeni (spolecného predka)

NAA

Am. J. Hum. Genet. 66:1417-1419, 2000

e
.

Surnames and the Y Chromosome

Bryan Sykes and Catherine Irven

University of Oxford, Institute of Molecular Medicine, Oxford




szedpovéd’ prijmeni |

Otazka:
Odpovida dédicnost a tedy rozmanitost pfijmeni dédiCnosti a tedy rozmanitosti chromozomu Y?

« u ostatnich muze byt pFiinou:
» vice zakladatelskych linii
» falesSné paternity
* zZmeéna prijmeni, prijeti prijmeni
« adopce il
* nahodné mutace i




Predpoved’ prijmeni |

Otazka:
Odpovida dédicnost a tedy rozmanitost pfijmeni dédiCnosti a tedy rozmanitosti chromozomu Y?

2009 - studium 40 britskych pfijmeni
potvrzena korelace mezi prijmenimi a chromozomem Y,
zejmeéna u vzacnych prijmeni

2015 - analyza 50 katalanskych prijmeni
potvrdila britskou studii




Predpoved’ prijmeni |

Otazka:
Dalo by se tohoto vztahu vyuZzit k pfedpovédi prijmeni podle chromozomu Y? |




Predpoved’ prijmeni

Otazka:
Dalo by se tohoto vztahu vyuzit k predpovédi pfijmeni podle chromozomu Y?

1) Predpovéd pfijmeni na zakladé sekvence chromozomu Y z biologického vzorku i
(napf. obéti nebo pachatele z mista €inu)
- metoda by byla pouzitelna zejména u vzacnéjsich prijmeni, u kterych je
mensi rozmanitost a tedy méné zakladatell téchto pfijmeni

¥ Yy v ¢TU ¥ ¥ E Y > — T TTy T Y ¥ =T ¥ -

—r—y




Predpoved’ prijmeni

Otazka:

Dalo by se tohoto vztahu vyuzit k predpovédi pfijmeni podle chromozomu Y?

2) Vyuziti databazi genetickych profilu se zaméfenim na chromozom Y:

E —— —— - —

v databazi by byla k chromozomu Y dohledatelna takeé prijmeni

pokud by byla databaze dostatecné velka = k chromozomu Y by
bylo mozné dohledat nejpravdépodobnéjsi prijmeni = urychleni
prace kriminalistu

= snadnéjSi u nositelt ¢astéjSich pfijmeni
pro Katalansko by byla potfebna databaze se vzorky 37 368
muzu z celkového poctu 1 848 486 nositelt 3 173 nejCastéjSich

katalanskych prijmeni

takto velka databaze by umoznila predpovedét pfijmeni az s 80%
uspésnosti

vytvoreni databaze takove velikosti by nebylo nijak zvlast obtizne

— - - — — — —

PRE JUDGE AS GUILTY

"It also means that a great many people who are walking the streets, and
whose DNA would show them guilty of crimes, go free."
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https://slate.adobe.com/cp/jj3fp/
https://slate.adobe.com/cp/jj3fp/
https://slate.adobe.com/cp/jj3fp/
https://slate.adobe.com/cp/rPVcK/
https://slate.adobe.com/cp/rPVcK/
https://slate.adobe.com/cp/rPVcK/

Dékuji za pozornost!

Vyuziti identifikace/predpovédi:

» nekodujici DNA (profilovani)

| - chromozom Y (pfibuzenské vazby)

 barva odi

* barva vlas
 barva kuze

» morfologie obliCeje

* vék jedince

* vySka postavy
* pleSatost

* pfijmeni

vyuZiva se
vyuZiva se

zacina se vyuZivat
zacina se vyuZivat
zacina se vyuZivat
zacina se vyuZivat

mozna budoucnost
mozna budoucnost
mozna budoucnost
mozna budoucnost




