Urcovani sekvence DNA
0d manualnich po plné automatické metody sekvenovani

1% generation:
Maxam-Gilbert (Ctyri Stépici reakce - G, AG, C, TC)
Sangerova metoda (terminace syntézy druhého vlakna) AR a8
Next-generation:
454/Roche (pyrosekvenace, PP se chemicky vaze na emisi svetla)
SOLiD/LifeTechnologies (ligace fluorescenénich oligonukleotidii)
Solexa/Illumina (polymerace fluorescenénich nukleotidi)

3" generation: illuminar /&:{%

Single-molecule sequencing:
Helicos (sekvenuje jednotlivé molekuly diky lepSi optice)
SMRT/Pacific Biosciences (jamky pro jednu polymerazu)
IonTorrent (semiconductor sequencing)

Nanopore sequencing:
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Ion Torrent vyrabi pristroj pro polovodicové sekvenovani.
V srpnu byla firma prevzata firmou LifeTechnologies.

Zachytava se elektricky signal z protonit (vodikovych
Iontd) uvolnénych po navazani dalS$iho nukleotidu)
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1. Jaky je pocet nukleotidll v genomu:
bakterie E.coli
kvasinky
musky Drosophila
clovéka
pSenice

2. Jaka je prumérna délka zjisténych sekvenci u metod
prvni
druhé
treti
generace?

3. Kolik trva a stoji osekvenovani jednoho lidského genomu?



1. Jaky je pocet nukleotidli v genomu:
bakterie E.coli 4.6 Mbp
kvasinky 12 Mbp
muSky Drosophila 123 MBp
¢lovéka 3200 Mbp
pSenice 16000 Mbp

2. Jaka je pruamérna délka zjisténych sekvenci u metod
prvni 800 bp
druhé 100-400 bp
treti 50-1500 bp
generace?

3. Kolik trva a stoji osekvenovani jednoho lidského genomu?
nékolik dnd - $10000
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