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Molekulární hodiny

 molekulární biologie a evoluční vědy

 využití sekvence DNA k datování stáří uzlů na 

fylogenetických stromech

 míra mutací v DNA či v proteinech je konstantně závislá 

na čase

 při porovnávání dvou evolučně příbuzných 

molekulárních struktur lze odhadnout evoluční 

vzdálenost mezi nimi



Molekulární hodiny

 genetická vzdálenost různých linií se v čase zvětšuje

 znaky selekčně neutrální, nepůsobí přírodní výběr

 sekvence makromolekul se mění konstantní rychlostí

 stanovení fylogenetické minulosti organismů z genetické 

vzdálenosti na základě substitučních rozdílů v DNA

 absolutní doba od divergence srovnávaných taxonů

 nekonstantní rychlost, rozdíly v tempu hromadění 

evolučních změn

 nutná kalibrace podle fosilních dokladů

 kalibrace u strunatců
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 Molekulární hodiny jsou založeny na studiu: 

a) selekčně významných mutací 

b) DNA analýze zkamenělin

c) selekčně neutrálních mutací 

d) etologie studovaných taxonů
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