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Modelovani transkripchich kegulacnic

Systémovd biologie jako obor se objevila nékdy pied 104ety a v soucasné dobé prozivd velky

boom. Snazi se o globdlni pojeti analyjzy funkce butiKy na moleKularni tirovni, icfentifi@wi
interakénich a requlacnich siti a jejich interpretaci. Je to obor zahrnujici celou tadu disciplin
od moleKuldrni biologie, ptes —omiKu, po pocitacové modelovani. Je to obor pro Kazdého, Kdo
md chut délat néco nového, zKouset nevyzKousené a interpretovat biologii, ne jako systém

Jjednotlivijch chemicKyjch strojil, ale jako celek,

Ukolem projektu bude identifikace a modeloyanii-geneti¢kych regulacnich siti.

Modely budou aplikovany na data erminace .Igﬁf(ter'fe Streptomyces coelicolor,
ktera je ddlezitym modelovym qfganizmem pro stModukce antibiotik.
Qjekt ielo%%ry zpracovani dat z -omickych

Z experimentélniho hlediska bude
technologiich (proteomika, transkuiptomika, .-RNomika),. tedy 2-D elektroforéze
proteinU spojené s hmotovou spe?)o riikDNA;:mikroéipebh,- praci s RNA.

Projekt je soucasti grantu 6. r n'!é ho pfogramu EU. T
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VS vzdélani v chemii fyzice nebo biologi.

Chut pracovat na progresivnim tématu

Samostatnost a originalni mySleni

Dobry vztah k poc&itacovému modelovani, zaklady vy$Si

matematiky
Co nabjgime
Zajimavy projekt s perspek ¢kovychev
laboratofich %ﬁm
T spieRkove vl

Dobré pracovni podmipk
Dobré finanéni ohodre
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