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G A TAG CGTA
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A TG AT C GG C T
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G G CTG C C G C A

30

T T T C A T G CT G

40

G T T T CCCAA C

50

G AAAAT AA CC

60

G C T CACG G TG

70

CCAT CACG AT

80

CG CACAC CG C

90

AAAAT CG G CG

100

G T ACAGG TG G

110

T CG CG C CCG C

120

CG CCAG CACA

130

T CG C TG CG CC

140

AA TA AT G AT

C

150

T T T CAG CGG A

160

CG ACAG CT CG

170

G ATG CAG C AG

180

AT CAT CC G CA

190

T C CG G AACGG

200

CG G TGG CGGC

210

AT CACG CAC T

220

T CCAG T T CG A

230

T CGGGG CAAC

240

AAT G CCGGCA

250

T CT T T CAGGG

260

CAAAG CG AAT

270

AAACAG CACG

280

C T CAC T T C CG

290

CG CG CAG CG C

300

C

AG CG CGG T T

310

T CG CG CAG AT

320

G CAG C T G AT C

330

AC CCGGG C T C

340

AG AC CGG TA A

350

AC AG ACGG CT

360

AT CG T T AT GG

370

C CCAG C TG CG

380

CGG C AT CG CC

390

CG GG CT AACA

400

ACA T ACAG G T

410

G G CG ACCA T C

420

AAT CACGG T C

430

G GGG CGGC CG

440

G AT CACGG CT

450

G G

C T T C CGG A

460

T AGG CG CT CA

470

G CAGGG T AAC

480

G G CAT C CACA

490

A T CAC CAG C A

500

T AT G T AT AT C

510

T C CT T CT T AA

520

AG T T AA ACAA

530

A AT T AT T T CT

540

AG AGGGA AAC

550

C G T TG T G G T C

560

T CC CT A T AG T

570

G AG T CG T AT T

580

A AT T T CG CG G

590

G AT CG AG AT C

600

CT G C AT T A AT

610

G AA T CG GCCA

620

A CG CG CG GGG

630

AG AGG C GG T T

640

T G CG T AT T GG

650

G CG C T CT T CC

660

G C T T CC T CG C

670

T CAC T G AC T C

680

G C T G CG C T CG

690

G T CG T T CGG C

700

T G CGG CG AG C

710

GG T AT C AG C T

720

CA C T C AAA GG

730

C GG T AA T ACG

740

GG T

TA T C CA C

750

AG AA T CA GGG

760

G AT AA CG CA G

770

G AAA G AA C AT

780

G T G AG C AAAA

790

GG CCAG C A A A

800

GG CCA GG A CC

810

G T A A A A GG CC

820

G C G TT G C T GG

830

CG T T T T CC AT

840

A GG C TC C CG C

850

CC CC CC T G A C

860

G A G C A T C A CA

870

A A A A T

GATAGCGTAATGATCGGCTGGCTGCCGCATTTCATGCTGGTTTCCCAACGAAAATAACCGCTCACGGTGCCATCACGATCGCACACCGCAAAATCGGCGG

TACAGGTGGTCGCGCCCGCCGCCAGCACATCGCTGCGCCAATAATGATCTTTCAGCGGACGACAGCTCGGATGCAGCAGATCATCCGCATCCGGAACGGC

GGTGGCGGCATCACGCACTTCCAGTTCGATCGGGGCAACAATGCCGGCATCTTTCAGGGCAAAGCGAATAAACAGCACGCTCACTTCCGCGCGCAGCGCC

AGCGCGGTTTCGCGCAGATGCAGCTGATCACCCGGGCTCAGACCGGTAAACAGACGGCTATCGTTATGGCCCAGCTGCGCGGCATCGCCCGGGCTAACAA

CATACAGGTGGCGACCATCAATCACGGTCGGGGCGGCCGGATCACGGCTGGCTTCCGGATAGGCGCTCAGCAGGGTAACGGCATCCACAATCACCAGCAT

ATGTATATCTCCTTCTTAAAGTTAAACAAAATTATTTCTAGAGGGAAACCGTTGTGGTCTCCCTATAGTGAGTCGTATTAATTTCGCGGGATCGAGATCC

TGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCT

GCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAG

GCCAGGACCGTAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTCCATAGGCTCCCGCCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAAT



GATAGCGTAATGATCGGCTGGCTGCCGCATTTCATGCTGGTTTCCCAACGAAAATAACCGCTCACGGTGCCATCACGATCGCACACCGCAAAATCGGCGG

TACAGGTGGTCGCGCCCGCCGCCAGCACATCGCTGCGCCAATAATGATCTTTCAGCGGACGACAGCTCGGATGCAGCAGATCATCCGCATCCGGAACGGC

GGTGGCGGCATCACGCACTTCCAGTTCGATCGGGGCAACAATGCCGGCATCTTTCAGGGCAAAGCGAATAAACAGCACGCTCACTTCCGCGCGCAGCGCC

AGCGCGGTTTCGCGCAGATGCAGCTGATCACCCGGGCTCAGACCGGTAAACAGACGGCTATCGTTATGGCCCAGCTGCGCGGCATCGCCCGGGCTAACAA

CATACAGGTGGCGACCATCAATCACGGTCGGGGCGGCCGGATCACGGCTGGCTTCCGGATAGGCGCTCAGCAGGGTAACGGCATCCACAATCACCAGCAT

ATGTATATCTCCTTCTTAAAGTTAAACAAAATTATTTCTAGAGGGAAACCGTTGTGGTCTCCCTATAGTGAGTCGTATTAATTTCGCGGGATCGAGATCC

TGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCT

GCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAG

GCCAGGACCGTAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTCCATAGGCTCCCGCCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAAT
„Syrové“ sekvence DNA 

Identifikace a anotace genů a proteinů  
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Predikce genů kódujících proteiny 

• Prokaryotické geny 

 Nepřerušované úseky DNA mezi startovním 

kodonem (ATG, GTG, TTG, CTG) a stop kodonem 

(TAA, TGA, TAG). 

 

• Úsek kóduje protein, který je podobný již 

dříve popsanému proteinu (prohledávání 

DATABÁZÍ pomocí ALIGNMENTU). 

 



Překlad DNA sekvence 

• ExPASy  

http://www.expasy.org/tools/dna.html 

 

• ORF Finder (NCBI) 

 http://www.ncbi.nlm.nih.gov/gorf/gorf.html 



Překlad DNA sekvence 



Překlad DNA sekvence 

ATG STOP 

ATG     TCG    CAT    GCC   STOP 

Met Ser His Ala 

Met N-konec C-konec 

NH2 COOH 



ATG     TCG    CAT    GCC   

Met Ser His Ala 

ATGTCGCATGCC   

A    TGT     CGC    ATG   CC   

Cys Arg Met 

AT    GTC    GCA    TGC   C   

Val Ala Cys 

Čtení tripletů závisí        

na tom, u kterého 

nukleotidu stanovíme 

počátek čtení. 



ATGCGCAGGAATGCATAG 

Met Arg Arg Asn Ala Stop 

ATGCGCAGGAATGCATAG   sekvence DNA 

Protein 1 

Met His ? Protein 2 



Překlad DNA sekvence – reverzní čtecí rámce 

5   ATGCGCAGGAATGCATAG  3  
3   TACGCGTCCTTACGTATC  5  

A-T 

G-C 

Překlad DNA sekvence – od 5 konce 

5   ATGCGCAGGAATGCATAG  3  

5   CTATGCATTCCTGCGCAT  3  



Opravdu ORF kóduje protein? 

• ORF kóduje protein, který je podobný již dříve 

popsanému proteinu (prohledávání DATABÁZÍ 

pomocí ALIGNMENTU) = nejspolehlivější 

ověření. 

 

• Nástroje pro překlad DNA jsou 

propojeny s prohledáváním databází. 

 


