Cviceni 4

1. Importujte dataset o popisujici rybi spolecenstva v fece Doubs. Budete potfebovat pouze
data o druhovém sloZeni.

2. Proved’te souhrn dat a zkontrolujte, zZe se nacetla spravné

3. Spoctéte na datech PCA. Data obsahuji hodné nul. Pouzijte proto Hellingerovu
standardizaci.

4. Zobrazte summary analyzy a mnoZstvi variability vysvétlené osami

Zhodnotte vyznamnost os. Pouzijte k tomu screeplot.

6. Prostudujte si funkci ordiplot a jeji pouziti — jednak v popisu dole a jednak v R
dokumentaci.

7. Nakreslete ordina¢ni diagram pro prvni a druhou osu a pro prvni a tieti osu; zobrazte na
ordina¢nim diagramu druhy a lokality. Nastavte Skalovani ordinacnich skore na korelace
mezi druhy.

Odtud pracujte samostatné ve skupinach

8. Importujte dataset popisujici rostlinna spolecenstva v Bilych Karpatech. Budete potfebovat

data o proménnych prostiedi
. Proved’te souhrn dat a zkontrolujte, Ze se nacetla spravné

10. Spoctéte na datech PCA. Vzhledem k tomu, Ze jde o méfené proménné, proved’te
standardizaci po proménnych. Druha proménna je kategoridlni — tu musite bud’ prevést na
dummy variables pomoci dummy cols (package fastDummies)nebo z analyzy
vyradit

11. Zhodnotte vyznamnost os. PouZijte k tomu screeplot.

12. Nakreslete ordina¢ni diagram pro vyznamné osy; zobrazte na ordina¢nim diagramu
proménné pomoci §ipek a nazvil. Lokality zobrazte pomoci bodti. Skalovéani nastavte
symetrické.

13. Zkuste zjistit, jak se vysledky analyzy zméni, kdyz provedete standardizaci po vzorcich.

9]

vegan:
rda () Analyza hlavnich komponent (PCA), Redundanc¢ni analyza (RDA)

PCA je mozné zadat pomoci rda(matice druht/proménnych)
scale = T provede standardizaci po druzich (proménnych)
plot.rda(), nakresli ordinac¢ni diagram, scores() extrahuje skére

na ordinac¢nich oséach (pouzivaji velmi podobny set parametri)

choices vybér ordinac¢nich os
display specifikuje typ skoére

= “sites” skére vzorka
= “species” skére druht (proménnych)

scaling specifikuje, kterd skdére se maji Skalovat podle
eigenvalues

1 nebo “sites” vzorky; jejich vzdalenosti pak
odpovidaji nepodobnostem

2 nebo “species” druhy (proménné); thly mezi Sipkami
pak odpovidaji korelacim/kovariancim mezi nimi

3 nebo “symmetric” symetrické Skalovani vzorkta i druht
odmocninou z eigenvalues

xlab, ylab doporucuju pouzivat k zndzornéni mnozstvi
vysvétlené variability, napf. xlab = “PCl (30.5%)”

ordiplot() alternativni (a lep3i) mozZnost kresleni ordinacdnich
diagrami. VétsSina parametrd je stejnd jako ve scores (). Nejlepsi



zklisob kresleni Jje pouZit ordiplot s parametrem type=‘n' a
vysledek ulozZzit do objektu. tj.
plot.obj<-ordiplot(pca.obj.,type='n’, dalsi parametry). Vysledkem
je prazdny ordinac¢ni diagram do kterého je mozZné pridavat objekty
pomoci funkci text nebo points.
text (ordiplot), points(ordiplot)

what co se bude kreslit (odpovidéd par. display ve scores)

arrows = T skére jsou znazornéna pomoci Sipek (vhodné pro
druhy nebo proménné v linedrnich ordinacich)

length dtlezity parametr, ktery ovliviiuje velikost hrotu
Sipek (viz zédkladni funkce arrows())

eiganvals () extrahuje eigenvalues ordinacnich os
screeplot () nakresli screeplot eigenvalues

bstick = T nakresli do barplotu ocekavani dle broken-stick
modelu

abline (h=mean (eigenvals (ordination.object) ), 1lty=2) pridd do oréazku
Carkovanou Caru zndzornujici prumérné eigenvalue pres vsechny
osy (Kaiser-Guttman kritérium)



