Cviceni 9

1. Pomoci Twinspanu zanalyzujte data druhového slozeni vinohradii
a. Zobrazte klasifikacni dendrogram — pro snimky i pro druhy
b. Zobrazte twinspan tabulku
c. Zkuste zopakovat analyzu pro jiny pocet Grovni
d. Zanalyzujte vysledky obou analyz pomoci Sitky siluety
e. Zobrazte néktery z vysledki v DCA ordinaci

2. Analyzujte tytéz data pomoci metody Isopam
a. Zobrazte klasifikacni dendrogram
b. Zobrazte Isopam tabulku s indikatorovymi druhy
c. Zkuste zopakovat analyzu s jinym nastavenim parametri

d. Zobrazte n¢ktery z vysledkti v PCoA

R funkce

twinspan v package twinspan dostupny pomoci:
devtools::install github ("jarioksa/twinspan")

Nejprve bude tfeba instalovat package devtools a dalsi software (nejspi$ bude tfeba restartovat R)
Podrobny manual najdete zde: https://github.com/jarioksa/twinspan

twinspan provede twinspan analyzu

plot (twinspan.object) — nakresli dendrogram pro rozdéleni kvadrantd

plot (twinspan.object, what="species") —nakresli dendrogram pro rozdéleni druht
cut (twinspan.object) —vrati prislusnost do shluk (mozno volit droven)

cuth (twinspan.object, ngroups=k) —redukuje twinspan vysledek na k skupin (=
modifikovany Twinspan)

summary (twinspan.object) -—zobraziklasifikaéni pravidla

Isopam

dosupny v package Isopam

isopam —spustilsopam analyzu

plot (isopam.object) — naktesli dendrogram

isotab (isopam.object) — popis vysledkl analyzy v€etné diagnostickych druht



