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Zakladni vlastnosti proteinl: teoreticky Uvod (proteinogenni aminokyseliny, nestandardni
proteinogenni aminokyseliny, izoelektricky bod proteind, extinéni koeficienty proteing,
stabilita protein(, uchovavani a skladovani proteind, lokalizace proteind v burice), predikce
zakladnich fyzikalné-chemickych vlastnosti proteind, iniciacni methionin a jeho odstépovani,
predikce lokalizace proteinu, signdlni sekvence.

Sekundarni struktura a funkce proteini: teoreticky uUvod (vyuZiti sekundarni struktury
proteinli pro ovéreni spravného sbalovani proteinli, CD spektroskopie, predikce funkce
protein(, databaze strukturnich a funkénich motiva), predikce sekundarni struktury proteind,
predikce CD spektra proteinl, predikce funkce proteini pomoci sekvencniho pfiloZeni,
identifikace a porovnani aktivniho mista proteinli, vyznam aminokyselinovych zamén
v aktivnim misté, identifikace strukturnich a funkcénich motivid v sekvencich.

Terciarni struktura a oligomerizace proteinu: teoreticky Uvod (3D struktura proteind,
strukturni databaze, urcovani struktury proteind, rozdily mezi krystalografii a NMR, teorie
predikce 3D struktury, vyznam oligomerizace proteinli, metody urcovani oligomerizace
proteinll), vizualizace 3D struktury proteinu, typy zobrazeni, porovnani homolognich
protein(, analyza aktivniho mista proteinu, ukazka predikénich program, validace struktury,
predikce oligomerniho stavu protein(, analyza repetic.

Priprava rekombinantnich proteini: teoreticky Uvod (vektory, hostitelské organismy, ligace,
transformace, exprese, problémy pfi expresi, vyznam disulfidickych mustkU, posttranslacnich
modifikaci, vzacnych kodonu, produkce toxickych protein(), predikce posttranslacnich
modifikaci, predikce disulfidovych mustk(, predikce glykosylace, obsah vzacnych kodonu
v genu, navrh syntetického genu.

Podminky ukonceni: Ucast na cviceni/vypracované ukoly ze cviceni
Kolokvium (kratké ukoly + diskuse o jejich reseni)



