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Molekularni epidemiologie
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Molekularni epidemiologie
> Dosledovani zdroje kontaminaci, vehikula

» Porovnani sekvenci specifickych oblasti genomu prokazanych agens —> potvrzeni x vyvraceni
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Molekularni epidemiologie

® Celogenomové sekvenovani — klinicky material (vysoka virova naloz)

® Sekvenace specifickych oblasti genomu - vzorky prostredi (nizké koncentrace virt)

® https://www.rivm.nl/en/hevnet

®* https://ictv.global/sqg wiki/hepeviridae/orthohepevirus
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Molekularni epidemiologie NoVGH ¢
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