
počet buněk genotyp 1 genotyp 2 genotyp 3 Anova: jeden faktor

37 95 63

28 93 58 Faktor

30 83 58 Výběr Počet Součet Průměr Rozptyl

genotyp 1 3 16.85149 5.617164 0.17121

průměr 32 90 60 genotyp 2 3 28.50088 9.500293 0.116652

s 6 10 8 genotyp 3 3 23.1688 7.722933 0.03445

transformovaná datagenotyp 1 genotyp 2 genotyp 3

6.1 9.7 7.9

5.3 9.6 7.6 ANOVA

5.5 9.1 7.6Zdroj variability SS Rozdíl MS F

F-test t-test Bonferroni Mezi výběry 22.67197 2 11.33598 105.5124

1 × 2 0.810 0.000 0.001 Všechny výběry0.644625 6 0.107437

2 × 3 0.456 0.001 0.004

1 × 3 0.335 0.001 0.004 Celkem 23.31659 8

8. Na miskách byl počítán počet buněk kostní dřeně tří genotypů myší, od každého genotypu byla použita 3 zvířata. V 

tabulce jsou výsledky. Spočítejte pro každý genotyp střední hodnotu a variabilitu, vyhodnoťte významnost rozdílů 

mezi genotypy a vizualizujte data.

Obr. 8. Počty buněk kostní dřeně tří genotypů myší. Výsledky jsou zobrazeny jako průměry 

± směrodatné odchylky ze tří opakování. Různá písmena označují statisticky významné 

rozdíly (P < 0,01).
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Hodnota P F krit

2.1131E-05 5.143253

8. Na miskách byl počítán počet buněk kostní dřeně tří genotypů myší, od každého genotypu byla použita 3 zvířata. V 

tabulce jsou výsledky. Spočítejte pro každý genotyp střední hodnotu a variabilitu, vyhodnoťte významnost rozdílů 

mezi genotypy a vizualizujte data.


