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Jak tevsechno zacaloe

= Zakladni skola — zajem o
THAT'S ODD... AY NECK. SUDDENLY 1 Vée mOiné

VEELS BETIER. -
= Gymnazium — zajem o
biologii a pocCitace

= Kam dale?

= Maturita
biologie/matematika

= Vzhuru za biologii na MU



Biolegiemna ViU
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= Pfednasky a cvi¢eni — méné dulezita
cast :-)

= Nezbytnost najit si svuj obor
pusobnosti a najit si ho RYCHLE

= Po dvou letech hledani

= Qddéleni parazitologie




Zajimava véda a zajimava data

1999 - diplomova prace:

,Diverzita spoleCenstev vicebunécnych
cizopasniku jelce tlousté (Leuciscus
cephalus) v podminkach
environmentalniho stresu”

Velky objem dat

Nezbytnost s nimy néco statisticky udélat
+ statistika je takeé zajimava




Parazitelogie a statistikaill
11l
= Od 1999 DSP v oboru parazitologie

= Analyza parazitarnich spoleCenstev i hodnoceni jednotlivych
druhu

= Hodnoceni biodiverzity
= Vicerozmérna analyza

= Stale vétsi posun k analyze dat

= University of Perpignan:
spoluprace v analyze dat

= 2001 — ucdast na konkurzu na IBA
MU
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Od roku 2002
Hlavni specializace — analyza spoleCenstev a z toho
vyplyvajici postupy a jejich aplikace i v jinych oblastech
= Hodnoceni biodiverzity
= Vicerozmérna analyza dat
Vyuka a matematicka biologie

2004 — DSP prace ,Aplikace modernich matematickych
metod hodnoceni biodiverzity pfi studiu spoleenstev
cizopasniku®

2005 — RNDr. prace ,Navrh robustni vicerozmérné metody
hodnoceni kvality povrchovych vod*



ukana lBA

ML

Matematicka biologie

Lékarska fakulta MU
= Analyza klinickych dat (BMAKO051)
= Planovani a optimalizace experimentu (BMOEO061)

Prirodovédecka fakulta MU

= Biostatistika (Bi5040)

= Vicerozmérné statistické metody (Bi8600)

= Statistické hodnoceni biodiverzity (Bi5980)

= Zaklady stochastického modelovani (Bi7490)
= Analyza dat na PC | (Bi7541)

= Analyza dat na PC Il (Bi8660)



SiCimise namneé muzete obracet

ML

= Vase studium

= VSe co na tfidniho uCitele (Danka Némethova) v kopii i na
mne

= QObracejte se na nas se vsemi studijnimi problémy

= Véda a prace na projektech
= Populace, spole€enstva, ekologie, organismy a prostredi

= Vicerozmérna analyza v ruznych biologickych,
medicinskych a antropologickych aplikacich

= Microarrays
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Biomonitoring povrchovych vod
= Chemicke a dalsi abiotické ukazatele
= Spolecenstva makrozoobentosu, metadata o druzich

Cca 300 lokalit se sbérem spolecenstev, 1000 s abiotickymi parametry (Casové
rady 10 let)

Pokryti projektem MZP
Problémy k feseni - hlavni
= Shlukova analyza (neeuklidovské metriky)
= Robustni klasifikace
= Predikce o¢ekavanych hodnot a ovéreni jeji robustnosti
= Qvéreni kvality podkladovych dat — bootstrap, jack-knife
Dalsi moznosti analyz
= Valenéni kfivky — pribéh zavislosti vyskytu druhu na gradientu prostredi
= Species abundance modely
= GIS analyzy

Kontaktni osoba: Jarkovsky




Spolecenstva sinic

= Spolecenstva vodniho kvétu

Slozeni spole€enstev sinic a dalsich organizmu vodniho kvétu

Casové fady Brnénské piehrada

SpolecCenstva vodniho kvétu na tfebonskych rybnicich — v pfipadé uspéchu
grantu

= Problémy k feSeni

Vicerozmérna analyza spolecenstev

Casové fady spoleéenstev

Analyza biodiverzity — druhova diverzita, diverzita proteint a morfotypu
Species abundance modely

Analyza morfotypu — analyza tvaru

= Kontaktni osoba: Némethova po konzultaci s B. Marsalkem
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= Exprese/vyskyt genu — stovky az tisice genu pro jednoho pacienta
= Dostupna data
= Prof. JaroSova — CGH arrays, veterina — CGH arrays baktérii

Hledani zlomu v prostorové usporadanych hodnotach
Kontaktni osoba - Budinska

= Veterina — expesni arraye

Design microarray experimentu — velikost vzorku, kvantifikace variability opakovanych
experimentu

Kontaktni osoba — Jarkovsky

= CAMDA 2006

Soutéz v analyze microarrays dat — ziskani zajimavych vysledkl jakymkoliv zplsobem
Chronicky unavovy syndrom — expresni, CGH, proteinova arraye + klinicka data

Soucasny stav — zfejmé& nemame Sanci udélat odpovédné analyzu, nicméné je zde prostor pro
jakékoliv hrani

Kontaktni osoba - Jarkovsky

= QObecné microarray problémy

Shlukova analyza, klasifikace
Testovani vyznamnosti
Genomic traits — propojeni metadat o funk&nosti genu a jejich vazbach s daty microarrays

nové nastartovani spoluprace s LOM, dalSi kontakty — Olomouc, volné Sifitelna data (napf.
Stanford microarrays databaze)

Kontaktni osoby — Pavlik, Budinska, Jarkovsky



