Identifikace bakterii metodou rep-PCR s primerem (GTG)s

rep-PCR metody jsou zaloZeny na shlukové analyze PCR produktd ziskanymi s primery
komplementdrnimi k rozptylenym repetitivnim sekvencim.

Rozptylené repetitivni sekvence (Interspersed Repetitive Sequences)
< 500 bp, nekdduijici, rozsifeny v genomech prokaryot v rlizné orientaci a poloze

- ERIC (enterobacterial repetitive intergenic consensus), REP (repetitive extragenic
palindromic sequence), BOX

- (GTG)s ,popsan u Salmonella spp., Shigella spp., primer: 5'-GTG GTG GTG GTG GTG-3'

genomova DNA

Vyhody rep-PCR:

PCR reakce

shlukova analyza

PCR produkty o velikostech 200 az 5000 bp
(4-5 kb limit Tag polymerazy)

HC21
HC22
Hce
HC10
IR13 /
IR21
IR23
IR26
IR12
IR20
IR25

dobra diskriminaéni schopnost - druhové az kmenové specifickd
dobra reprodukovatelnost - nutnd optimalizace a standardizace
jednoduché provedeni, ¢asova nendrocénost a rychlost, nizka cena

Nevyhody rep-PCR:
problematickd mezilaboratorni reprodukovatelnost - prenositelnost vysledk

vliv metody izolace DNA, pouzity termocykler ...



