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Roénik: Datum: 23.10.2012

Cislo a nazev cvi¢eni: Odhad pohlavi a etnické prislusnosti za pomoci softwaru Fordisc

A) Odhad pohlavi a etnické pfislusnosti na zakladé namérenych kraniometrickych rozmeéra

i.  namérfte nize uvedené rozméry

lebka Eislo:

GOL Maximum cranial length g-op UFBR*  Upper Facial Breadth fmt-fmt
XCB Maximum Cranial Breadtr eu-eu NLH Nasal Height n-ns
ZYB Bizygomatic Breadth zy-zy NLB Nasal Breadth al-al
BBH Basion Bregma Height ba-b OBH Orbital Height

BNL Cranial Base Length ba-na DKB Interorbital Breadth d-d
BPL Basion Prosthion Length  ba-pr FRC Frontal Chord n-b
MAB Maxillo-Alveolar Breadth ecm-ecm| PAC Parietal Chord b-1
MAL Maxillo-Alveolar Length pr-alv ocCcC Occipital Chord l-o
AUB Biauricular Breadth au-au FOL Foramen Magnum Length  ba-o
UFHT/NPF Upper Facial Height n-pr FOB Foramen Magnum Breadth

WFB Minimum Frontal Breadth  ft-ft MDH Mastoid Length

ii. odhadnéte pohlavi a populaéni afinitu zmérené lebky v programu Fordisc 3.0 na
zakladé porovnani s FDB referenénim souborem podle postupu uvedeného na konci
protokolu

iii. zaznamenejte populaci s nejvétsi afinitou, véetné uvedenych statistik

Probabilities
Typ F (Typicality)

Group Posterior

iv.  odhadnéte pohlavi a populaéni afinitu zmérené lebky v programu Fordisc 3.0 na
zakladé porovnani s Howellsovym referenénim souborem zaznamenejte populaci
S nejvétsi afinitou, v€etné uvedenych statistik

Probabilities

Typ F (Typicality)

Group Posterior

v. interpretujte ziskané vysledky




Jméno:

Datum:

B) Odhad pohlavi a etnické pfisluSnosti na kraniometrickych rozmérech ziskanych
z virtualniho modelu

i.  Podle niZze uvedeného navodu vypoctéte rozméry potfebné pro odhad pohlavi a
populaéni pfFisludnosti (viz tabulka) programem Fordisc 2.0. Pokud nejste schopni
odhadnout polohu nékterého z kraniometrickych bod(, rozméry jim definované

vynechejte.
lebka Eislo:
GOL Maximum cranial length g-op UFBR*  Upper Facial Breadth fmt-fmt
XCB Maximum Cranial Breadtt eu-eu NLH Nasal Height n-ns
ZYB Bizygomatic Breadth zy-zy NLB Nasal Breadth al-al
BBH Basion Bregma Height ba-b OBH Orbital Height
BNL Cranial Base Length ba-na DKB Interorbital Breadth d-d
BPL Basion Prosthion Length  ba-pr FRC Frontal Chord n-b
MAB Maxillo-Alveolar Breadth ecm-ecm| PAC Parietal Chord b-I
MAL Maxillo-Alveolar Length pr-alv OoCcC Occipital Chord l-o
AUB Biauricular Breadth au-au FOL Foramen Magnum Length ba-o
UFHT/NPF Upper Facial Height n-pr FOB Foramen Magnum Breadth
WFB Minimum Frontal Breadth  ft-ft MDH Mastoid Length

ii. odhadnéte pohlavi a populaéni afinitu zmérené lebky v programu Fordisc 2.0 na

zakladé porovnani s FDB referenénim souborem podle postupu uvedeného na konci

protokolu
iii. zaznamenejte populaci s nejvétsi afinitou, véetné uvedenych statistik

Probabilities

Group

Posterior

Typ F (Typicality)

iv.  odhadnéte pohlavi a populaéni afinitu zméfrené lebky v programu Fordisc 2.0 na
zakladé porovnani s Howellsovym referenénim souborem zaznamenejte populaci
s nejvétsi afinitou, véetné uvedenych statistik

v. interpretujte ziskané vysledky

Probabilities

Group

Posterior

Typ F (Typicality)




Jméno: Datum:

Postup virtualniho méreni 3D modelu lebky za pomoci programu Landmark

Import modelu ve formatu ply

e Otevrete program Landmark a vytvoite novy projekt: File > New. Do projektu importujte 3D model lebky
uloZeny jako soubor ,cviceni 6_lebka.ply*: File > Import > Into project.

e Vlevém panelu kliknéte pravym tlacitkem na importovany model a zvolte moznost ,Load into A“, model

odezvu programu muzete zrusit prihlednost modelu View > Surface > Transparent .

f \ oznaceni bod
Editace bodu s0
e  Zvolte Edit > Add single point (nebo na horni listé kliknéte na ikonu s S1
¢ervenym bodem se Zlutou Sipkou) a pomoci Shift + levé tlacitko s2
mysi postupné pfidavejte na povrch modelu vyzna&né body v misté s3
jejich definic. <4
Body jsou postupné zaznamenany a ocislovany (od s0), pro pfehlednost S5
si pofadi mlzZete zapsat do vedlejSi tabulky. %
S umisténym bodem muzete pfipadné dale hybat pomoci Edit — Select s7
single point (ikona ruky drzici ¢erveny bod) a opét pfes Shift + levé s8
Ktlaél’tko mysSi pohybujte bodem. Aktivni bod je Zluté zbarven. j s9
| | s10
s11
. . o s12
Export souradnic bodu 3
Po umisténi vSech potfebnych bodl exportujte soufadnice. 14
o Kliknéte pravym tlacitkem mysSi na ndazev modelu v levém panelu >
Export a zvolte ,(*.pts) Raw landmarks points*. 512
s
| l s17
/ \ 518
Pfevod dat do programu PAST 519
e Oteviete exportovany soubor (mél by se automaticky otevfrit v s20

poznamkovém bloku) a smazte jeho hlavicku (Udaje nad
soufadnicemi). Upraveny soubor oteviete v programu PAST: File >
Import text file > zaskrtnéte ,Includes” a ,First column of row labels a
Whitespace".

¢ Prfetransformujte soufadnice jednotlivych bodu tak, aby byly vedle
sebe v jednom Fadku: oznacte vSechny tfi sloupce pomoci Shift+levé
tlacitko mysi >Edit > Group columns to Multivar, zvolte ,3". Data
budou zapsana v jednom fadku, vZdy tfi soufadnice jednoho bodu
vedle sebe a navazujici dalSi bod.

Pro lepsi orientaci je dobré si sloupce pojmenovat podle bodu: na listé

zatrhnéte ,Edit labels* a pfepiSte pismena oznacujici sloupce (tj. misto
A napiSte nazev prvniho bodu, misto D nazev druhého atd.).

Vypocet rozméru

e Oznadte fadek obsahujici data, zvolte Geomet > Distance from landmarks (2D/3D) > Dimensions: 3D a
pomoci Sipek ménte body, mezi kterymi program pocita vzdalenost.

Potfebné vzdalenosti (rozméry) si zapiste do tabulky.




Jméno: Datum:

Postup odhadu pohlavi a populaéni afinity v Programu Fordisc 2.0

ﬁ) Odhad pohlavi _

PF¥i analyze ve Fordiscu 2.0 se doporucuje nejdfive 5 . rommn
odhadnout pohlavi nezavisle na populaéni ————i Tt T ;
pfisluSnosti. Volba ,Sex only“ neni pfitomna ve FoRulstions
Fordiscu 3.0, ten tak umozriuje urcit afinitu pouze
ke konkrétnimu pohlavi konkrétni etnické skupiny. ibial

Japanese M JapansasF Hispanie M |

e  Zadejte vSechny namérené/vypoctené hodnoty
do pfislusnych poli v zalozZce ,Cranial“. Pouzity

referencni soubor odpovida souboru FDB ve M Lagh e =
Fordiscu 3. Maximum Breadih (¢CE)

e  Zaskrtnéte volbu ,Sex only“. Tato volba slou¢i Bizygomatc Breadth ZYB) '”

vSechny muze a vSechny Zeny z referenénich g1
Basion-Bregma (BEH)

populaci do dvou celk(i a umozni odhadnout
pohlavi nezavisle na populacni pfislusnosti.
K Provedte analyzu zmacknutim ,Process".

ek TaveSwsds Copy Pk Resks Rasshos beb

| | M

Group  Classified Distance Fosterior Typicality

2) Vysledek diskriminacni analyzy
Vysledek diskrimina¢ni analyzy je uveden ve druhé

tabulce vysledkd, véetné statistickych hodnot ,typicality* Tuo Group Discriminant Function Cosfficients
a ,, posterior probabilities”, popisujicich vlastnosti Demo £ile 1 " . DE. | Relative
odhadu. Levou ikonou panelu ikon mdZete zobrazit = 2z e 1 Meisns
histogram diskrimacniho skore analyzy. Sowo % e BN e AN
/ ZYB 136 130,74 121,87 ,404 46,9 %
BEH 134 138,37 130,88 ,144 13,8 &

| | BMT 102 104 38 497 T8 O0d 04

3) Odhad etnickeé pfislusnosti s vyuzitim forenzni

databaze
e Volbou ,Back to the data entry” se vratte zpét do zadavaciho
okna.

e  Zruste volbu ,Sex only" a z nabizenych referenénich skupin
zvolte vSechny daného pohlavi.
e  Opakujte analyzu — ,Process”

N J

pach Seesbesids Copy Park besds Rewwhir Hel
#H Bl & oa e
4) Vysledek Multigroup Classification of Demo £ile 1
v oz ’ , o v v s ] - Group Classified Distance Probabilities
e  Soucasti vysledku je populaéni afinita analyzované into from Posterior Typicality
lebky, opét véetné hodnot ,typicality“ a ,, posterior W 27 Lis 540
probabilities*. Bodovy graf kanonického skére q e 2 el 78
mUiZete zobrazit volbou ,Show canonical plot“. |m = 42 gt
CHM .4 167 JEES
| | Demo tile 1 is closest to AMs

5) Odhad etnické pfislusnosti s vyuzitim Howellsovy ref. populace

e Volbou ,Back to the data entry“ se vratte zpét do zadavaciho okna.

e Aktivujte zaloZzku Howells, zaSkrtnéte referenéni skupiny odpovidajici pohlavi zjisténému v kroku 1.
e Ziskané vysledky odpovidaji strukturou vysledkiim z pfedchoziho kroku.




Jméno: Datum:

Postup odhadu pohlavi a populaéni afinity v Programu Fordisc 3.0

-
1) Pocate¢ni analyza
e V zalozce ,Options” zvolte volbu "Individual scores"
e  Provedte analyzu se v§emi zadanymi mirami a vS§emi referenénimi populacemi z vybraného
referenéniho souboru (pro vSechny body analyzy pouzivejte jen jeden ze soubor(i — FDB nebo

Howells).
o

2) Kontrola zadanych hodnot \

e Na konci vysledki je tabulka, porovnavajici vami naméfené . i, o o
hodnoty s primérnou hodnotou referenéniho souboru a s Bample 3 chk &8 98 7 286
hodnotami jednotlivych populaci. Pocet plus(, resp. minus( u o124 Pooss 1z a7 .

kazdé z mér oznacuje odchylku vami naméfené hodnoty od BNL 103 58.7 104.6 98,

praméru referenéniho souboru. Pokud je poéet znamének b ae o+ e e 1es

EKE 102 + 95. 100.0 93.5 7.7
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vySSi nez 2, zkontrolujte, jestli je dany rozmér nameéfen a
\ zadan spravné. j

/3) Kontrola odlehlych pFipad

Pro spravny pribéh analyzy je nejprve potfeba odstranit

z referenéniho souboru odlehlé pfipady, tj. pfipady, které jsou

prili§ vzdalené zbytku své referenéni skupiny.

e VrozSifenych vysledcich Results > Extended, najdéte tabulku
+CROSSVALIDATED Distances to Reference Group
Centroids®, ID pfipadll oznaenych Eervené, zapiste
v zalozce ,OPTIONS" do pole ,Exclude IDs: tyto pfipady
budou vylouéeny z dalSich analyz.

\_

] [

K4) Kontrola velikosti referencnich populaci a po€tu proménnych \
Pro zvySeni spolehlivosti analyzy by velikost jednotlivych referenénich populaci méla dosahovat minimalné
trojnasobku poctu proménnych (rozméru).
eV prvni tabulce vysledku je uveden pocet proménnych, které byly analyzovany (méni se v zavislosti na

zvolenych populacich) a také pocet jedincli v jednotlivych referenénich populacich. Pokud je v
nékterém pripadé velikost populace nizsi nez trojnasobek poctu pouzitych mér, zredukujte pocet
proménnych (odznacte je v zadavacim panelu), napfiklad podle pfesnosti méfeni nebo redundance
jimi nesené informace.
Druhou mozZnosti je redukce populaci na zékladé pfedbé&znych znalosti o analyzované lebce — pokud napf.
vite, Ze to urcité nebyl Asiat. /

/5) Analyza \

Provedte novou analyzu. V tabulce vysledk(, shrnujici afinitu vami
analyzované lebky k jednotlivym referenénim skupinam zjistite, ktera
populace je nejvzdalenéjsi, Tuto populaci odznadte v zadavacim okné a
analyzu opakujte od bodu 4.

Distance Erobabilities
from Posterior Typ F
0.561
0.176
0.007
3 0,060
0.04%
B 0.028
5 0.021
9.0 0.006
3.7 o.001
4.6
9

Pred dalSim postupem nezapomente znovu aktivovat vSechny w
zadané proménné — odznacenim populace jste totiz mohli ovlivnit pocet | ==
proménnych vstupujicich do analyzy a také mohlo jit o malou populaci, B
kvli které jste v pfedchozim kroku omezili po¢et proménnych.

0.a0D0
0.000
0.000

MlZete odznacovat i vice nepodobnych populaci sou¢asné, na
kone¢ném vysledku se to neprojevi.

6) Vysledek
e Kroky 3 a 4 opakujte, dokud nezredukujete pocet referen€nich populaci na 2-4. VZdy zkontrolujte
velikost populaci k poctu proménnych. Zaznamenejte vysledek, véetné hodnot pravdépodobnosti.




