Ukoly
Cviceni (datum vasi skupiny)

Vypocitat rovnici kalibraéni pfimky TBARs

Vypocitat limit detekce (LOD) a limit kvantifikace (LOQ) z kalibraéni kfivky standardl (napfiklad viz lis
Graficky znazornit rovnici kalibra¢ni pfimky s vyznaéenim pfislusnych SD (smérodatnych odchylek)
Porovnat retencni €as (rf) piku ve standardnim roztoku a v extraktu vzorku a rozhodnout, zda se TBA
Pokud se shoduiji rf piku ve vzorku a standardu, ale vypocétena koncentrace ve vzorku je mensi nez k
Pokud se shoduiji rf piku ve vzorku a v standardu a vypoc¢tena koncentrace ve vzorku je vétsi nez kor
Z uréené koncentrace (uM) z kalibraéni pfimky vypoctéte mnozstvi TBARs ve vasem vzorku s pfihléc

y
2
3
4
5
6
7
8) Pokuste se o kratkou diskuzi, zhodnoceni cviceni

~— ' — N ' ~—

Otazky & Odpovédi

Jméno
Datum cviceni
Nazev vzorku

1) Smérnice (slope) kalibracni pfimky TBARs?

2) Intercept kalibrac¢ni pfimky TBARs?

3) LOD uM

4) LOQ uM

5) Koncentrace TBARs v reakéni smési uM

6) Koncentrace TBARs ve vzorku nmol/ mgr

7 Diskuze vaSich vysledkl (srovnani s podobnymi tkanémi; rozdily rostlina vs. zivo&iSna tkan;



st "jak vypocitat LOD, LOQ")
\Rs ve vzorku nachazi (rf std +-0.1min)
oncentrace oznacena jako LOQ (limit kvantifikace), pocitejte koncentraci TBARs ve vaSem vzorku jako

icentrace urena jako LOQ, vysledkem je koncentrace TBARSs v roztoku podle kalibraéni pfimky (uM)
Inutim k fedénim a vyjadfete v jednotkach (nmol / mg mokré vahy)

nokré vahy tkané

orientaCni podil vody, tuku mezi vzorky; vzorky pod LOQ a zména jejich fedéni)



hodnotu rovnou 1/2 LOQ



Vysledky méreni

Instrument
Software
Column

LC-file

Date

Method
Analysis time

Agilent 1100

Agilent ChemStation for LC and LC/MS system
SUPELCO ABZ+Plus (15cmx4.6mm; 5um)

C:\HPCHEM\1\DATA\Cviko_TBARS_2014

10-Nov-14
MDA _I.m
5min

ORIENTACNI - slouzi
pro diskuzi - k vypoc&tu
pouzijte plochu a rf,
které jste sami odecetli
z chromatogramu

vzorek rf plocha piku
LS kapusta 25.9
LS srdce X
MM jatra smazena 45.0
VM_ jatra potkan 36.8
NN_ kapr 58.6
OB _rostlina 318.3
ER_kapr 51.2
ES jablko 41.6
ES kapr 49.9
ZN kobliha 48.7
Vyhodnoceni
finalni c std
MDA-TBA
c std MDA-TBA (TBARS)
(TBARS) uM Redéni uM Al A2 A3 Pramér A SD Cv%
0.0 (Blank) 1 0 19.0 21.1 20.4
1 0.01 27.5 27.1 28.9
1 0.02 26.1 27.8 28.4
1 0.04 30.1 36.5 31.9
1 0.1 45.3 46.0 40.1
1 0.2 65.6 60.6 64.2
1 0.4 105.6 100.8 106.7
1 0.8 200.0 193.8 189.3
1 1.2 278.6 295.3 280.2
1 2.4 488.0 506.6 458.3
1 4.8 998.8 971.8 903.3

Kalibraéni pfimka: Plocha(532nm) = SLOPE * ¢ (uM) + INTERCEPT

SLOPE (Smérnice):|

#DIV/0!




Intercept: #DIV/0!
Redeéni finalni C
Redéni |homogenat nmol/mg
Vzorek tkané u CuM tkané SD Cv% rf (min)
LS kapusta
LS srdce

MM_ jatra smaZena

VM _ jatra potkan

NN_ kapr

OB _rostlina

ER_kapr

ES_jablko

ES_kapr

ZN_koblihaj




1.200
rf primér
(mm) 1.000
2.645
2.633
2.637 0.800
2.642
2.638
2.648 0.600
2.619
2.665 0.400
2.652 '
2.534




A orientacni

25.9
X

45.0
36.8
58.6
318.3
51.2
41.6
49.9
48.7










Vysledky méreni

Instrument Agilent 1100

Software Agilent ChemStation for LC and LC/MS system
Column SUPELCO ABZ+Plus (15cmx4.6mm; 5um)
LC-file C:\HPCHEM\1\DATA\Cviko_TBARS_2014
Date 14-Nov-14

Method MDA_I.m

Analysis time 5min

ORIENTACNI - slouzi
pro diskuzi - k vypoctu
pouzijte plochu a rf, které
jste sami odecetli z

chromatogramu
vzorek rf plocha piku
MB_Echynka 292.1
KJ_srdce X
JJ such.jedle 731.0
HK hruska 68.3
ZM_smaz.jatra 68.1
AS syr 27.8
MS_fikus X
JT_kaktus 309.0
Vyhodnoceni
finalni ¢ std
c std MDA-TBA MDA-TBA
(TBARS) uM Redéni | (TBARS) pM Al A2 A3 Pramér A SD
0.0 (Blank) 1 0 19.0 21.1 20.4
1 0.01 27.5 27.1 28.9
1 0.02 26.1 27.8 28.4
1 0.04 30.1 36.5 31.9
1 0.1 45.3 46.0 40.1
1 0.2 65.6 60.6 64.2
1 0.4 105.6 100.8 106.7
1 0.8 200.0 193.8 189.3
1 1.2 278.6 295.3 280.2
1 2.4 488.0 506.6 458.3
1 4.8 998.8 971.8 903.3
Kalibraéni pfimka: Plocha(532nm) = SLOPE * ¢ (uM) + INTERCE
SLOPE (Smérnice):
Intercept:
finalni C
Redéni Redéni nmol/mg
Vzorek tkané |homogenatu A CuM tkané SD Cv%
MB_Echynka




KJ_srdce

JJ_such.jedle

HK_hruska

ZM_smaz.jatra

AS_syr

MS_fikus

JT_kaktus




Cv%

rf min

2.645

2.633

2.637

2.642

2.638

2.648

2.619

2.665

2.652

2.534

2.567

PT

#DIV/O!

#DIV/0!

rf min

1.200

1.000

0.800

0.600

0.400

0.200

0.000

292.1




731.0

68.3

68.1

27.8

309.0







1. vytvofit soubor (koncentrace kalibracnich roztokd x plocha piku) ve statistice (import z .xls)

M9 o Gu - —
Domi Upravit Zobrazit Format

statistiky

regrese

Zaklad

Statistiky

/'"‘I».
Y
~3>
Zakladni Vicenasobna AMOWVA Meparametrické Prokladani Rozdéleni a
statistiky rozdéleni  simulace

Data mining Grafy

|£ Pokrocdilé modely = li_i
B vicer./prizkumné = [
WL Analjza sily testu |:

Pokrodilé/Vicerozm

CM\Users\blahova\Documents\prace\PROJEKTY\metabolites_prednask

findlni c std MDA-TBA (TBARS) mM Al A2 A3
1 *] 1
2 0.01 10
3 0.02 20
4 0.04 30
5 0.1 40
6 0.2 80
7 04 160
8 0.8 320
9 1.2 480
10 2.4 S00
11 OI 1!
12 0.01 10
13 0.02 20
14 0.04 30
15 0.1 40
16 0.2 80
17 0.4 160
18 0.8 320
19 1.2 480
20 2.4 S00
21 0 1
22 0.01 10
23 0.02 20
24 0.04 30
25 0.1 40
26 0.2 80
27 04 160
28 0.8 320
29 1.2 480
30 2.4 S00

2. vybrat "vicenasobna regrese"

3. zadat "zavislé a nezavislé prom:
4. vybrat "vysledky regrese se zav
5. urcit smérodatnou chybu interce
6. LOD (LOQ) urcit napriklad ze v

A 9 o G Bl -
Domd Upravit Zobrazit

Zakladni Vicenasobna AMOVA Meparametrické

statistiky regrese statistiky
Zaklad
—]
& Ps1* 9

B{j Vicendsobna regrese (cvi
: E|~|_j Dialog rezidui regres:
D Statistické shrnut
D Vysledky regrese  |N=31

-] Statistické shrnut Abs.Elen
L] ysledky regrese findlni c stc

[N U W U JUPE PR S g

7.LOD (LOQ) Ize urcit i dalSimi ri



énné"

islou proménnou"

:ptu

rztahu: sa ( smérodatna odchylka interceptu "a" linearni zavislosti y = a + bx); m (slope, b)

Formit | Statistiky | Datamining  Grafy  MNastroje  Data  Sefit TN =
@ ﬁpokroiilé modely = ﬁl‘deuron. sité Diagramy fizeni kvality = Analj’za procesu
= 2 | B Vicer/prizkumné = [ PLS, PCA, .. Multivariate 5 DOE
' P,rszﬂaé?:nr}' RE,Z,:S::ZQ ? MU} Analyza sily testu  [[JE] VEPAC E7 predictive Ba six sigma -
Pokrodilé/Vicerozmérné Primyslova statistika LOO:

Vysledky regrese se zavislou proménnou - A7 (cviko_regerese)
R= 94512524 R2= 89326173 Upravené R2= 88958110
F(1.29)=242 69 p=.00000 Smérod. chyba odhadu : 103.22

b* Sm.chyba b Sm.chyba t(29) p-hodn.
z b* zb
48.7615 21.67818 222877 0.033741

1 MDA-TBA (TBARS) mM 0.945125)  0.0606658 276.2271)  17.73120] 15.57859| 0.000000°
[ | S N S A

znymi zpusoby ( trojnasobek Sumu baseline)






