Procvicéovani 10

1.

Naimportujte do R dataframy spe a env z excelového souboru dat09.xzls ve studijnich materidlech
(cv09).

. Vytvoite sekvenci celych ¢isel od -5 do 5 (vec). Pomoci smy¢ky vynésobte kazdou hodnotu vektoru

vec -1 a vysledné hodnoty uspoiadejte do vektoru res2.

Pomoci smy¢ky upravte hodnoty vektoru vec nasledovné: 2 — x.
Pomoci smy¢ky spocitejte kumulativni sumy vektoru vec. V zakladni instalaci R je funkce, ktera
kumulativni sumy pocita. Najdéte ji, na vektor vec pouzijte a vysledek porovnejte.

Pomoci smycky spocitejte pro kazdou lokalitu dataframu spe, kolik druht na ni bylo zaznamenano.
Pomoci smyc¢ky spocitejte pro kazdy druh dataframu spe jeho celkovou abundanci.

Pomoci smycky zjistéte pro kazdy druh dataframu spe: pocet nulovych abundanci (pocet lokalit,
na kterych chybél), minimélni, medidnovou a maximalni abundanci nenulovych hodnot. Zjisténé
hodnoty uspoiadejte do matice spoctem Fadka rovnym poc¢tu druhi a ¢tyimi sloupci. Radky i
sloupce matice si rozumné pojmenujte.

Pro vSechny druhy zaznamenané alespon na tfetiné lokalit (9) zjistéte Adjusted R Squared li-
nearniho modelu zavislosti log(x 4+ 1) abundance na Froudeho &isle. PouZijte polynom druhého
radu:

mi<- Im(log.abundance ~ poly(froude,2))

Adjusted R Squared najdete v summary (m1), musite jen p¥ijit na to, jak si pro n&j sdhnout.

9.

Pro 10 druhu s nejvy$§im Adjusted R Squared zobrazte bodovy graf zavislosti jeho log(z + 1)
abundance na Froudeho ¢isle.





