
C2184 Úvod do programováńı v Pythonu

Domáćı úkol 3

Stáhněte si ze studijńıch materiál̊u Data/pdb report 100.py a nakonec programu napǐste program,
který

A) vypǐse seznam PDB ID, které splňuj́ı sadu podmı́nek (vyberte jednu, 4 body):

i) exp. metoda (Exp. Method) zjǐstěńı struktury je Rentgenová difrakce s rozlǐseńım (Resolution)
menš́ım a rovným 2.5

ii) exp. metoda (Exp. Method) zjǐstěńı struktury je NMR s počtem residúı (Residue Count)
menš́ım a rovným 150

iii) sekvence proteinu (Sequence) obsahuje tyto po sobě jdoućı aminokyseliny:
serin-methionin-leucin

CHALANGE:1

iv) sekvence proteinu (Sequence) obsahuje tento vzor: RE*I (nápověda: cyklus+find)

B) vypoč́ıtá a vyṕı̌se následuj́ıćı informace (vyberte jednu, 4 body):

i) pr̊uměrný rok vydáńı (Rel. Date)

ii) pr̊uměrné rozlǐseńı (Resolution), s prázdnými hodnotami nepoč́ıtejte a vypǐste také
počet prázdných hodnot

iii) pr̊uměr a medián počtu residúı (Residue Count, nápověda pro medián můžete použ́ıt
funkci sort)

iv) počet protein̊u (Macromol. type), které maj́ı spojitost s apoptózou (ve sloupečku Classification

maj́ı kĺıčové slovo apoptosis2)

Poznámka: Úkol do odevzdávárny nahrajte jako jeden soubor homework03.py, vaše jméno a
UČO se přidá automaticky.

1kdo ze seminárńı skupiny prvńı odevzdá správné řešeńı vyhraje specialńı cenu
2na velikosti ṕısmen nezálež́ı
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