C2184 Uvod do programovani v Pythonu

Domaci tkol 3

Stahneéte si ze studijnich materidli Data/pdb_report_100.py a nakonec programu napiste program,

ktery

A) vypiSe seznam PDB ID, které spliuji sadu podminek (vyberte jednu, 4 body):

i)
ii)

iii)

iv)

exp. metoda (Exp. Method) zjisténi struktury je Rentgenova difrakce s rozlisenim (Resolution)
mensim a rovnym 2.5

exp. metoda (Exp. Method) zjisténi struktury je NMR s po¢tem residui (Residue Count)
mensim a rovnoym 150

sekvence proteinu (Sequence) obsahuje tyto po sobé jdouci aminokyseliny:
serin-methionin-leucin

sekvence proteinu (Sequence) obsahuje tento vzor: RE*I (ndpovéda: cyklus+find)

B) vypocita a vypise nésledujici informace (vyberte jednu, 4 body):

i)
ii)

iii)

iv)

prumérny rok vydani (Rel. Date)

prumérné rozliSen{ (Resolution), s prazdnymi hodnotami nepocitejte a vypiste také
pocet prazdnych hodnot

prumér a medidn poctu residui (Residue Count, ndpovéda pro medidn muzete pouzit
funkeci sort)

pocet proteinu (Macromol. type), které maji spojitost s apoptézou (ve sloupecku Classification
maji kli¢ové slovo apoptosis?)

Poznamka: Ukol do odevzdavarny nahrajte jako jeden soubor homework03.py, vase jméno a
UCO se piida automaticky.

'kdo ze seminérni skupiny prvni odevzd4 sprévné fedeni vyhraje specialni cenu

2

na velikosti pismen nezélezi



