(Strukturni) biologie — exp. techniky

Oblasti rozliSeni metod a velikostni Skaly objektu

1 nm 1/m 1 mm

biomolekuly Protein. ,stroje"

organely buriky



Studium 3D struktur: sonda + vzorek

Sonda:

* (viditelné svétlo ?)

* RTG zareni

* viny/Castice: elektrony
* radiofrekvencni viny

Vzorek:

* (bio)molekuly v roztoku - NMR

* (bio)molekuly zmrazené v ledu -kryoEM

* (bio)molekuly usporadané v krystalu - RTG



Studium 3D struktur proteinu

Z roztoku Krystaly
PDB NMR RTG difrakéni techniky
2001 ; 2 a Yatisice Pres 12 tisic
2008 ; 7 a 2 tisice 44 a ' tisice
2013 ; 8 a Yz tisice Pres 72 tisic

Odhad: vétSina struktur pfinejmens$im globularnich proteinU
(proteinU s dobfe urCenou terciarni strukturou = vysledky CD)
bude urCovana difrakci RTG zafeni 1 v budoucnu.



Studium 3D struktur: RTG+NMR

RTG NMR
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Krystal: shodné
orientované molekuly V roztoku



RTG krystalografie - postup

(0.) Priprava rekombinantniho
proteinu, CiSténi, zahustovani...

1. Krystalizace

modelu

DifrakCni experiment

Fazovy problém, pfiprava

Zpfesnovani modelu
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Krystaly

Krystal — periodicky usporadana latka
Opakovani motivu:

* posun

* rotace

Krystal (bio)polymeru
« oblast polymeru
« oblast rozpoustedla

Cistota + stabilita vzorku




Krystalizace proteinu
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Krystalizace proteinu

Problém:
Jak ,rychle” vypéstovat
.pouzitelny” krystal?

« Empirie — sady roztoku
* Soubézné experimenty
* Malé (nanolitrové) objemy

=> nasazeni robotiky




