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Rozhodně o pravdivosti následuj́ıćıch tvrzeńı:

Pozice každého atomu molekuly v elementarńı buňce ovlivňuje intezitu všech reflex́ı.

Č́ım vyš̌śı jsou hkl indexy reflexe, t́ım úžeji jsou rozḿıstěny p̌ŕıslušné difraktuj́ıćı
roviny.

Rozlǐseńı difrakčńıho experimentu nezáviśı na počtu detekovaných reflex́ı.

Přesnost určeńı pr̊uměrné intezity dané reflexe je t́ım vyš̌śı, č́ım věťśı má redundanci.

Refinement proteinu o molekulové hmotnosti 20kDa zahrnuje optimalizaci cca. 600
parametr̊u.

R-faktor (
∑
|Fobs − Fcalc |/

∑
Fobs) popisuje jak inherentńı chyby experimentu, tak

odlǐsnost molekulárńıho modelu od reality.

FEBS J. 2008 Jan; 275(1): 1–21.
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Disorder

O čem vypov́ıdá následuj́ıćı výsledek difrakčńıho experimentu?

FEBS J. 2008 Jan; 275(1): 1–21.

Vysvětlete rozd́ıl mezi pojmy static a dynamic disorder?
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Řešeńı fázového problému: izomorfńı náhrada

Na jakých p̌redpokladech je založen tento p̌ŕıstup?
FPH = FP + FH

Je dán vektor FH a amplitudy |FP| a |FPH|. Načrtněte možné fáze
strukturńıho faktoru |FP|.
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SAXS

Načrtněte odhad závislosti intezity rozptýleného zá̌reńı pro dvě částice o
r̊uzných velikostech?

Do schématu závislosti SAXS experimentu na rozptylovém vektoru doplňte kĺıčový
typ informace, kterou lze źıskat z jednotlivých regionů.

Heimo Schnablegger, The Basics of Small-Angle X-Ray
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Tvar molekuly

Vysvětlete význam p̌riložených diagramů SAXS experimentu provedeného
na homogenńı částici. Přǐrad’te ke každé dvojici odpov́ıdaj́ıćı tvar částice:

válec, koule, disk

Heimo Schnablegger, The Basics of Small-Angle X-Ray Scattering
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Př́ıprava vzorku biomolekuly pro strukturńı analýzu

K uvedeným charakteristikám se pokuste uvést p̌ŕıklad exp. metody k jejich
zjǐstěńı:

1 Homogenita, čistota

2 Fold, rozpustnost

3 Monodisperzńı

4 Aktivita

5 Stabilita

ELF, MASS

CD, FTIR

DLS, DOSY

enzymatic assay

(viz výše)
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Rentgenová krystalografie vs. SAS vs. NMR spektroskopie

Kterou z metod považujete za vhodněǰśı pro řešeńı následuj́ıćıch problémů a proč?

A) Řešeńı struktury membránového proteinu.
B) Určeńı protonačńıho stavu cytosinového nukleotidu v i-motivu DNA.
C) Strukturńı analýza proteinového komplexu o Mr=1 MDa.
D) Analýza radiálńı distribučńı funkce solvatačńıho obalu kationtu.
E) Strukturńı analýza metalloproteinu s paramagnetickým centrem.
F) Studium segmentového pohybu domény.
H) Určeńı rozměr̊u p̌ŕıčného řezu celulozové mikrofibrily ve lnu.

J. Novotný 3. ř́ıjna 2016 8 / 11
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J. Novotný 3. ř́ıjna 2016 9 / 11



Př́ı̌stě: Luminiscenčńı metody
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