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Okruhy otazek u zkousky ze sktruktruni biochemie

Obecna skladba otazek

U zkousky je zpravidla polozena alespon jedna otazka z nasledujicich oblasti:

2

e Struktura biomakromolekul
e Metody studia primarni struktury (sekvenace)
e Metody studia sekundarni struktury

e Metody studia terciarni struktury

Struktura biomakromolekul

Zamérit se hlavné na sekundarni struktury.
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e Odhadnéte hodnotu uréeného torzniho dhlu na modelu peptidu/nukleotidu.

e Které torzni ihly jsou dulezité pro popis sekundarni struktury proteinti? Co to je Ramachandranuv
diagram?

e Popiste sekundarni struktury proteina. Co je pro né typické (vodikové vazby, torzni dhly, uspordddni
postrannich fetézci, pocty aminokyselin na zavit)? Cim se lisi?

e Cim se lis{t DNA a RNA?
e Kolik torznich uhlu potfebujeme pro definici konformace jednoho nukleotidu?

e Hrany bézi nukleovych kyselin a jejich parovéani. Které zpusoby parovani jsou dilezité pro sekundéarni
strukturu? Které pro terciarni?

e Konformace (deoxy)ribosy (kolik), pseudorotaéni faze.

e Popiste sekundédrn{ struktury nukleovych kyselin. Co je pro né typické (vodikové vazby, torzni
uhly, konformace (deoxy)ribosy, z1dbky, piistupnost bdzi)? Cim se 1is{?

e Konformace sacharidu, pocet ruznych zidlicek, vanicek, obalek.

Metody studia primarni struktury (sekvenace)
e Princip PCR a dideoxymetody
e Princip sekvenace proteini pomoci hmotnostni spektrometrie

e Princip sekvenace proteinti pomoci Edmanova odbouravani



4 Metody studia sekundarni struktury a celkového tvaru

e Princip pouziti cirkularniho dichroismu pro studium sekundarnich struktur. Jaké molekuly po-
skytuji nenulova spektra CD? Jaké zareni se pouziva?

e Princip pouziti infracervené spektroskopie pro studium sekundarnich struktur proteint. Na zakladé
¢eho se lisi spektra?

e Princip a pouziti maloihlového rozptylu rentgenového zéreni (SAXS). Pro jaké vzorky se pouzivd
(je tfeba krystal?). Jakou informaci muzeme ziskat?

5 Metody studia terciarni struktury

e Postup urcovan{ tercidrn{ struktury pomoci rentgenové krystalografie (piiprava krystalu, mérenf
difrakce, pocitani elektronové hustoty z difrakénich dat, feseni fazového problému, stavba a vali-
dace modelu).

e Jakd je vinovéa délka pouzitého zareni a proc¢? Pro¢ nemuzeme rozlisit atomy ve svételné mikro-
skopii? Pro¢ neni mozné sestavit rentgenovy mikroskop?

e Vztah mezi rozlozenim elektronové hustoty a difrakénimi daty. Co je to fazovy problém? Popiste
jednu metodu feseni fazového problému.

e Postup urc¢ovdni tercidrni struktury pomoci kryo-elektronové mikroskopie (pfiprava vzorku, méreni,
klasifikace obrazi, rekonstrukce 3D tvaru molekuly). Pro¢ se pouzivd amorfni led? Pro¢ musi byt
v mikroskopu vakuum?

e Proc lze pouzit elektrony a ne rentgenové zafeni pro mikroskopii s rozlisenim jednotlivych atomu?
Jak vypadaji ,,cocky“ elektronového mikroskopu?

e Co je to fazovy kontrast a jak se dosahuje?

e Postup urcovani tercidrni struktury pomoci NMR (piiprava izotopové znaceného vzorku, pfirazenf
frekvenci atomum, ziskani idaju o geometrii molekuly, kombinace experimentédlnich dat s vypocetnimi
meodami).

e Jaka je frekvence (a vlnova délka) pouzitého zafen{ v NMR a proc¢?

e Jakd data z NMR experimentu se nejvice vyuzivaji k postaveni 3D modelu molekuly (vztah mezi
NOE a vzdalenosti)?
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