Bi7035c Specialni virologické metody — cviceni Protokol 5 2024

Jméno:

Datum:

Jaky jsou dva zékladni typy qPCR? Nakreslete schéma vysvétlujici pribéh a vznik fluorescencniho
signalu v obou pfipadech.

Co vyjadfuje hodnota Ct?

Jaké jsou rozdily mezi klasickou PCR (pfipadné RT-PCR, kterou jsme délali ve cviku) a gPCR?

Ktery vzorek (zeleny/modry) obsahuje na zakladé vysledku qPCR vyssi pocet kopii nukleové kyseliny a
proc?

Fluorescence

Background Fluorescence

0 10 15 20 25 30 35 40
Cycle Number

Jaky rozdil mezi absolutni a relativni kvantifikaci u qPCR a uvedte pfiklad, kdy pouZijete metodu
AACE?

Jaké je vyuziti VLP (= virus-like particles)? Jaké jsou limitace?

Jaky je princip zprihlednéni tkani pro 3D mikroskopické metody?

Ve studijnich materialech ve slozZce s protokoly mate vioZenou slozku s vysledky komeréniho Sanger
sekvenovani. Jedna se o region z E proteinu viru klistové encefalitidy. Pomoci programu na
mnohondsobné sekvencni pfiloZzeni (multiple sequence alignment; napf. online tool ClustalOmega)
zjistéte, jestli jsou v danych sekvencich mutace ¢i nikoliv.

Oznaceni sekvenci: >YT_1A _M2_....

1A znamena oznaceni forward primeru; M2 znaci potencialni mutant2; WT oznacuje WT TBEV Hypr,...



