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Motivace

Diagnosis | SNP; SNP, SNPj3
Disease A AG GG AA
Disease B GG AA GG

Control AA AG AG
Disease C GG GG AA
Control AG AA GG

Chceme nastroj, ktery umozni provést rychlou sadu analyz pro tento typ
dat. Tento néstroj by mél byt easy-to-use pro biology a pomoct jim se
spravnou interpretaci vysledkd, které umoZiiuje exportovat ve formé
vhodné pro dalsi prezentaci.
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Zadani

OficidIni zadani projektu

Vagim tkolem je vytvofFit aplikaci v RShiny, kterd na&te vstupni soubor
(.x1sx) obsahujici aspoii jednu promé&nnou kterd popisuje skupiny a
n&kolik (az mnoho) SNP.

Nad t&mito daty pak probihaji vhodné analyzy (HW rovnovédha, x? test,
korela¥ni analyza, porovnani %anci, LD graf...) na zdklad& poZadavki
uZivatele (volba SNP, volba skupin, filtrovani, analyza vice SNP
souasné. .. )

Vysledky obsahuji komenta¥ s interpretaci a jsou snadno exportovatelné
(png/pdf pro obrazky, excel pro tabulky).
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Dovednosti

Biologie

@ prace s genotypickymi daty

@ porozuméni kli¢ovym pojmim z oblasti genetiky, nap¥. genotyp,

haplotyp, haplogenotyp, alela

@ interpretace vysledk( statistickych nastrojii v biologickém kontextu

@ analyza kategoridlnich dat — kontingen&ni tabulky

@ vhodné testy a vizualizace

N

Programovani
@ tvorba aplikace pomoci RShiny
o efektivni prototypovani s jazykovymi modely

@ tvorba UX pro nestatistiky
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