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Uvod: Stfevni mikrobiota je jiz po nékolik let ve stfedu zajmu medicinského vyzkumu. Zmény
jejiho sloZzeni byly popsany u fady onemocnéni a patologickych stavll. Splenektomie
predstavuje vyznamny zasah do imunitniho systému. Jedinci po splenektomii jsou
v celozivotnim zvyseném riziku zavaznych infekci zejména opouzdienymi bakteriemi. Vztah
mikrobioty a imunity je pfedmétem intenzivniho vyzkumu, nicméné existuje jen omezené
mnoZstvi praci vénujici se zménam ve sloZeni mikrobioty po splenektomii.
Cil: Analyzovat sloZeni mikrobioty u pacientl po anatomické splenektomii a porovnat jeji
sloZeni ve srovnani se skupinou zdravych pacientl s funkéni slezinou.
Metodika: Analyzovany byly vzorky stolice celkem od 27 pacient(, které byly srovnavany
s vysledky kontrolni skupiny. Stanoveni bakteriomu probéhlo pomoci profilovani
hypervariabilni V4 oblasti genu pro 16S bakteridlni rRNA. Analyza byla provedena na
taxonomické urovni genus (rod). Pouze bakteridlni taxony s ¢etnosti alespor 0.5 % v
minimalné 10 vzorcich byly podrobeny analyze.
Vysledky: VyuZitim index( diverzity (Shannon, Pielou_e, Simpson) nebyly zjistény vyznamné
rozdily v diverzité mikrobiopty mezi obéma soubory. Rozdily vSak byly patrné v zastoupeni
nékterych rodl bakterii. U splenektomovany byly abundantni rody Eubacterium hallii,
Blautia, Streptoccocus, Butyricicoccus, Selimonas, a Bifidobacterium oproti zvysenému
vyskytu rodl Bacteroides, Odoribacter, Eubacterium eligens a Alistipes ve skupiné zdravych
jedincl. Rody abundantni u splenektomovanych byly dominantné Gram pozitivni a je jim
pfipisovana protektivni funkce zejména antiinflamatorni a antimikrobidlni. U zdravych
jedincl naopak dominovaly Gram negativni rody, jejichZ prevaha byva spojovana naopak
s proinflamatornimi stavy véetné sepse.
Zavér: Zmény ve sloZeni mikrobioty u splenektomovanych vedoucich k abundanci protektivni
rodd s antiinflamatornimi a antimikrobialnimi vlastnostmi mohou byt urcitou formou
imunologické adaptace. Prezentovana studie si klade za cil pfispét k poznani mikrobioty
asplenikd zakladni deskriptivni analyzou, na jejichz zakladech by v budoucnu mohla
vzniknout prakticka aplikace spocivajici v terapeutickém ovlivnéni mikrobioty s cilem
redukovat riziko infekci.
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