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Úvod: Střevní mikrobiota je již po několik let ve středu zájmu medicínského výzkumu. Změny 
jejího složení byly popsány u řady onemocnění a patologických stavů. Splenektomie 
představuje významný zásah do imunitního systému. Jedinci po splenektomii jsou 
v celoživotním zvýšeném riziku závažných infekcí zejména opouzdřenými bakteriemi.  Vztah 
mikrobioty a imunity je předmětem intenzivního výzkumu, nicméně existuje jen omezené 
množství prací věnující se změnám ve složení mikrobioty po splenektomii.  
Cíl: Analyzovat složení mikrobioty u pacientů po anatomické splenektomii a porovnat její 
složení ve srovnání se skupinou zdravých pacientů s funkční slezinou.  
Metodika: Analyzovány byly vzorky stolice celkem od 27 pacientů, které byly srovnávány 
s výsledky kontrolní skupiny. Stanovení bakteriomu proběhlo pomocí profilování 
hypervariabilní V4 oblasti genu pro 16S bakteriální rRNA. Analýza byla provedena na 
taxonomické úrovni genus (rod). Pouze bakteriální taxony s četností alespoň 0.5 % v 
minimálně 10 vzorcích byly podrobeny analýze.  
Výsledky: Využitím indexů diverzity (Shannon, Pielou_e, Simpson) nebyly zjištěny významné 
rozdíly v diverzitě mikrobiopty mezi oběma soubory. Rozdíly však byly patrné v zastoupení 
některých rodů bakterií. U splenektomovaný byly abundantní rody Eubacterium hallii, 
Blautia, Streptoccocus, Butyricicoccus, Selimonas, a Bifidobacterium oproti zvýšenému 
výskytu rodů Bacteroides, Odoribacter, Eubacterium eligens a Alistipes ve skupině zdravých 
jedinců. Rody abundantní u splenektomovaných byly dominantně Gram pozitivní a je jim 
připisována protektivní funkce zejména antiinflamatorní a antimikrobiální. U zdravých 
jedinců naopak dominovaly Gram negativní rody, jejichž převaha bývá spojována naopak 
s proinflamatorními stavy včetně sepse.   
Závěr: Změny ve složení mikrobioty u splenektomovaných vedoucích k abundanci protektivní 
rodů s antiinflamatorními a antimikrobiálními vlastnostmi mohou být určitou formou 
imunologické adaptace. Prezentovaná studie si klade za cíl přispět k poznání mikrobioty 
aspleniků základní deskriptivní analýzou, na jejichž základech by v budoucnu mohla 
vzniknout praktická aplikace spočívající v terapeutickém ovlivnění mikrobioty s cílem 
redukovat riziko infekcí.  
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